Donor Template WT -> SNV (1485 .. 1549)
(1228 .. 1247) PCR Forward | gRNA Protospacer (1502 .. 1521)
(1228 .. 1247) Sanger Sequencing PCR Reverse (1654 .. 1672)
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CLN5-201
I

Protospacer Sequence

SNV

INK2S00113_CLN5_W26X_A01_AB
28,484 bp



TTTTTTTTTTTTTTTAAAGCTGTTCCTGCTGATTGCTTTTTAAGCTAGGCTCAAGTGTGGGGCCACGGAATCCTTCAGGTGCCCT
AAAAAAAAAAAAAAATTTCGACAAGGACGACTAACGAAAAATTCGATCCGAGTTCACACCCCGGTGCCTTAGGAAGTCCACGGGA
TCAAATCAGACATTACATTTCAGCTCTCAGGGCTAGAATGCTTCCCCCTCTTATCTTGGGCAGGTCTTTGAAGAAGCCAGTTTAG
AGTTTAGTCTGTAATGTAAAGTCGAGAGTCCCGATCTTACGAAGGGGGAGAATAGAACCCGTCCAGAAACTTCTTCGGTCAAATC
CCTTGGTAATTTTGAATTTGGCCATAGTATACGGAGGAGAGCTAGGTAGCTATCAAAACGCTTAGACAAACGTATGGTAAAATGC
GGAACCATTAAAACTTAAACCGGTATCATATGCCTCCTCTCGATCCATCGATAGTTTTGCGAATCTGTTTGCATACCATTTTACG
AGCCCAGCCTGAACCTCCGCAAAACCCCCAAACCTGGAGCAGCAAGTGGGCAAAGGAGTGTGTGTTTGGGGCAGGGTACTGAGTC
TCGGGTCGGACTTGGAGGCGTTTTGGGGGTTTGGACCTCGTCGTTCACCCGTTTCCTCACACACAAACCCCGTCCCATGACTCAG
CCATATGTAATCAAGAGACCTGGAGGGCCCAAGGAAGTCAGTGACACCCCCACAAGCTACATATCCTCCAATGGATTGTGGTGGT
GGTATACATTAGTTCTCTGGACCTCCCGGGTTCCTTCAGTCACTGTGGGGGTGTTCGATGTATAGGAGGTTACCTAACACCACCA
CATCTCCGGCTACCGAAGCCACCTTGCTTATTCCCATAGGCTTACAAACATTATGATGCTTCACACGAGTTGTGGGTGAAGTGAA
GTAGAGGCCGATGGCTTCGGTGGAACGAATAAGGGTATCCGAATGTTTGTAATACTACGAAGTGTGCTCAACACCCACTTCACTT
GGAATTGGAAAGTCCCGGTCTAAGGCCCTGCAAAACTGCTGTCTGGTAAAAACAAGTGACTATGGCAAGGCCCTGAATGTACTAC
CCTTAACCTTTCAGGGCCAGATTCCGGGACGTTTTGACGACAGACCATTTTTGTTCACTGATACCGTTCCGGGACTTACATGATG
GTATAGACTTAAGTCAGTATTTGTGCCTAACAGCAAAGCATGCCACAAGAGGCTCCTCAAAAGCCGGGTAATTGATGCCATTGTT
CATATCTGAATTCAGTCATAAACACGGATTGTCGTTTCGTACGGTGTTCTCCGAGGAGTTTTCGGCCCATTAACTACGGTAACAA
TTCTTGACCTAGTTGAAGAGTCAAAGAAGAGAAGGTGATGCAGAAACTTCTTTCCAGTGAAGTGACAGATCCAAGCAAGGAACAC
AAGAACTGGATCAACTTCTCAGTTTCTTCTCTTCCACTACGTCTTTGAAGAAAGGTCACTTCACTGTCTAGGTTCGTTCCTTGTG
CTGCCTGTGAGGGGAGCGGTAGGGGAGGGGGTAGATTCGGCAGCACTCGGGTAGTGGCAGGGACCACATATTGTCGGTGTTAACC
GACGGACACTCCCCTCGCCATCCCCTCCCCCATCTAAGCCGTCGTGAGCCCATCACCGTCCCTGGTGTATAACAGCCACAATTGG
ACTGTTATCACTGGCCCAGGTCGAGTGAGGACGAGTCATTTCCCCACTAAGCACTTGGGGAGTGGCAGGGACCACATATTGTCAG
TGACAATAGTGACCGGGTCCAGCTCACTCCTGCTCAGTAAAGGGGTGATTCGTGAACCCCTCACCGTCCCTGGTGTATAACAGTC
TGTTAACCACTGTTATGACTGGCCCAGGTCGGGTGACGACGAGCCATTTCCGCACTATTGTCCCTTCTTCCTCACTGCACCCCCA
ACAATTGGTGACAATACTGACCGGGTCCAGCCCACTGCTGCTCGGTAAAGGCGTGATAACAGGGAAGAAGGAGTGACGTGGGGGT
GCCCTGCACCCTCAGCTCCAAATACACATTCTCGTTCACTCAACGTTTGTTGACACCTAGCGTGGGCCCTGTGGGATGGGGTAAA

CGGGACGTGGGAGTCGAGGTTTATGTGTAAGAGCAAGTGAGTTGCAAACAACTGTGGATCGCACCCGGGACACCCTACCCCATTT
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AGTTCGGTGTTGGGAGGAGCCCCGGTGACAGATTTTTGGTTTTGGTGGTGGCTTTTGGGCAAGGACAGGTCAATTCATAAAAGAT

TCAAGCCACAACCCTCCTCGGGGCCACTGTCTAAAAACCAAAACCACCACCGAAAACCCGTTCCTGTCCAGTTAAGTATTTTCTA

>

Sanger Sequencing
|GACCAAAGCACCTTCCTGGA

PCR Forward
|GACCAAAGCACCTTCCTGGA

GACGCCCCAGGTCTGGATCGAATTCTCCTGGGAGCCAGACCAAAGCACCTTCCTGGACTGCAAAGTGTGGAAGCCGCCGCGGGCC

CTGCGGGGTCCAGACCTAGCTTAAGAGGACCCTCGGTCTGGTTTCGTGGAAGGACCTGACGTTTCACACCTTCGGCGGCGCCCGG

>

GGGCGCGGGGAGGTGTCATGCGCCGGAACCTGCGCTTGGGGCCAAGCTCTGGAGCTGACGCGCAGGGGCAAGGLCGCCCCGECGTCC

CCCGCGCCCCTCCACAGTACGCGGCCTTGGACGCGAACCCCGGTTCGAGACCTCGACTGCGCGTCCCCGTTCCGCGGGGCGCAGG

>

CGGACTGGCGGCTCCGCGCATGCTCCTCCCACCGGCGTCGCAGGCCTCGAGAGGCTCCGGAAGTACTGGGTGCAGCCTGATGGCG

GCCTGACCGCCGAGGCGCGTACGAGGAGGGTGGCCGCAGCGTCCGGAGCTCTCCGAGGCCTTCATGACCCACGTCGGACTACCGC

[ CLN5-201 >

il L
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CLN5-201

gRNA Protospacer
|GGGACGCGCTTCCTGGTGCT
Donor Template WT -> SNV

(|
|GGCGCGGGCGCGGCTCGGGGACGCGCTTCCTG'.L}.TGCTGGGCCCTGG

CAGGAGGTAGACACGGCACAGGGCGCCGAGATGCGGCGGGGCGCGGGCGCGGCTCGGGGACGCGCTTCCTGGTGCTGGGCCCTGG

GTCCTCCATCTGTGCCGTGTCCCGCGGCTCTACGCCGCCCCGCGCCCGCGCCGAGCCCCTGCGCGAAGGACCACGACCCGGGACC
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Protospacer Sequence ]

PAM
O

SNV

Donor Template WT -> SNV
CGCTGCTTTGGCTCGCGGT

CGCTGCTTTGGCTCGCGGTGGTTCCGGGCTGGTCCCGGGTCTCGGGCATCCCCTCCCGGCGCCACTGGCCGGTGCCCTACAAGTG

GCGACGAAACCGAGCGCCACCAAGGCCCGACCAGGGCCCAGAGCCCGTAGGGGAGGGCCGCGGTGACCGGCCACGGGATGTTCAC
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AGTGCGGCGGCGCGCGCACTGTCGGGGTTGGGGTCGGCGTTGACGATGGGGGATGGGGTGCTGGGGCGGGGACCCCTGCTCACCG

TCACGCCGCCGCGCGCGTGACAGCCCCAACCCCAGCCGCAACTGCTACCCCCTACCCCACGACCCCGCCCCTGGGGACGAGTGGC

CLN5-201
CAACTGCTACCCCCTACCC|
PCR Reverse

TGGTTTGTGTCGGGTCACGAGATGGTGCGGGGACAGCGCCGGGTGACGCTCGGAGCGCACTTGAGAGCAAAGTTGAGGACTGGGG

ACCAAACACAGCCCAGTGCTCTACCACGCCCCTGTCGCGGCCCACTGCGAGCCTCGCGTGAACTCTCGTTTCAACTCCTGACCCC

CLN5-201

AGTCGCAGCCGCTCGTTACGTGCAGCCCTGGGACCTTTCGTCCCCTCTGGTCACTTGCGGCAGACTCAGGACAGTCCTGAATCGT

TCAGCGTCGGCGAGCAATGCACGTCGGGACCCTGGAAAGCAGGGGAGACCAGTGAACGCCGTCTGAGTCCTGTCAGGACTTAGCA

CLN5-201

GGAAGAAGAAAAGGAGAGTAATGTTATTTAATGGAGGGACTTCTGGGTACAAGTAGCTGATTTCTTGAGTAGTTTAAAAACACTG

CCTTCTTCTTTTCCTCTCATTACAATAAATTACCTCCCTGAAGACCCATGTTCATCGACTAAAGAACTCATCAAATTTTTGTGAC

CLN5-201

TCTATCGCATTTATTTATATCATGCACTGTCGTTAGTTATTACCGCGGAACATTTGGTACAATTTACTGGGCGACCAACTCGCTC

AGATAGCGTAAATAAATATAGTACGTGACAGCAATCAATAATGGCGCCTTGTAAACCATGTTAAATGACCCGCTGGTTGAGCGAG

CLN5-201

TGGTTTGAACCTGATCAGAACCTGATCCGAAGTCCTTATTGGGACTTCCCAGTTTTGCCCTCAAAAGTCGCGCATCCCGGGAATC

ACCAAACTTGGACTAGTCTTGGACTAGGCTTCAGGAATAACCCTGAAGGGTCAAAACGGGAGTTTTCAGCGCGTAGGGCCCTTAG

CLN5-201
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CCCGTCTCCTGCAGTCCTGGTTAGACCGGGAAGATTGTCACCGCTTTTGTCCAGTCTTCAGCCTGGAGGTAGGACGCCGGTCCTA

GGGCAGAGGACGTCAGGACCAATCTGGCCCTTCTAACAGTGGCGAAAACAGGTCAGAAGTCGGACCTCCATCCTGCGGCCAGGAT

CLN5-201

AGTCGGGGACAGAGCCCGCACACCTGGGAGGTCGATTCCAGCCTTTGACAGAGAAGACACAGCCTCCGGCGGTCAGAGATAGCTA

TCAGCCCCTGTCTCGGGCGTGTGGACCCTCCAGCTAAGGTCGGAAACTGTCTCTTCTGTGTCGGAGGCCGCCAGTCTCTATCGAT

CLN5-201

AACACAGAGAAAGAAAACATGGTGTCAACATCAGGCAGGAGAAAGACCAGCAGTTTTTGAAAACAGCTATTTTTCTTTAAACCAA

TTGTGTCTCTTTCTTTTGTACCACAGTTGTAGTCCGTCCTCTTTCTGGTCGTCAAAAACTTTTGTCGATAAAAAGAAATTTGGTT

CLN5-201

AAGCATCATTGGACATAATTTTAACTTACTAGCATAAGTAATCAACAGCTAAAACTGCACACAACAAACCTGAAAAAAACAGCTA

TTCGTAGTAACCTGTATTAAAATTGAATGATCGTATTCATTAGTTGTCGATTTTGACGTGTGTTGTTTGGACTTTTTTTGTCGAT

CLN5-201

TTTTGTATGACAGTATGAGTGGGAAGGAGTTCTGCCTGCTGCGGGTCAAATCTGGCTCTGTCATCACCAGGGATCTTGGGAAAGT

AAAACATACTGTCATACTCACCCTTCCTCAAGACGGACGACGCCCAGTTTAGACCGAGACAGTAGTGGTCCCTAGAACCCTTTCA

CLN5-201

TACTCAGAATCTCTGTGCCCACATGCCCTGAGTCAAAAAATAGGAATAGTGGTAGCACGTACCTCATAGGTTTGCTGGAAGGATT

ATGAGTCTTAGAGACACGGGTGTACGGGACTCAGTTTTTTATCCTTATCACCATCGTGCATGGAGTATCCAAACGACCTTCCTAA

CLN5-201
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AAATCTAGTAAAATGCCAGCTGTTGTCAAACCTAGATAGTGTATTCTGCTCACTGAAATGTTTACAACACTTTTTTGTTTTGTGT

TTTAGATCATTTTACGGTCGACAACAGTTTGGATCTATCACATAAGACGAGTGACTTTACAAATGTTGTGAAAAAACAAAACACA

CLN5-201

GATATACTACGTGGAAAGAGAAGTTTGTGGTTGAAGCTAGTTTTCTGGAAAATGTTAATAATAAAATGTTTGTAAGAAGTCAAAA

CTATATGATGCACCTTTCTCTTCAAACACCAACTTCGATCAAAAGACCTTTTACAATTATTATTTTACAAACATTCTTCAGTTTT

CLN5-201

TTACTCAATAGAACAAGAATTGTAAATCCAAACGATTTGATTTAACATTAGGGCAAGGTGTTGACTATGGCTTTTTAGTGGATTT

AATGAGTTATCTTGTTCTTAACATTTAGGTTTGCTAAACTAAATTGTAATCCCGTTCCACAACTGATACCGAAAAATCACCTAAA

CLN5-201

TTTTTTTAAGTCTCAGATATTAAGTACGTGCTCCCATCTAATTCCCTCAATTGAATATAATATTTAAGTTTATTAAGTTCACACT

AAAAAAATTCAGAGTCTATAATTCATGCACGAGGGTAGATTAAGGGAGTTAACTTATATTATAAATTCAAATAATTCAAGTGTGA

CLN5-201

TAAATTACCTTTGAACTAAAATAGATTTTGCTGTGTCAGTGAAATCTCCATGTGATTATGTATTTGTTTAAACCAGGTAAGTGCC

ATTTAATGGAAACTTGATTTTATCTAAAACGACACAGTCACTTTAGAGGTACACTAATACATAAACAAATTTGGTCCATTCACGG

CLN5-201

TATAAAACACTGTACCCAAGTAGCAGAAACTTTTGGGAGCGTCGTTAATAGTTTCGATTAGCATAAAGATTTTAACTTCTTAAGT

ATATTTTGTGACATGGGTTCATCGTCTTTGAAAACCCTCGCAGCAATTATCAAAGCTAATCGTATTTCTAAAATTGAAGAATTCA

CLN5-201
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TAAAATAGAAATTTTTGTTGATTTGTTAAGATTTGTTAGATCTGGCTACAACCTTGGGGATCTAGGATTCTTAGATAGAAGCTGT

ATTTTATCTTTAAAAACAACTAAACAATTCTAAACAATCTAGACCGATGTTGGAACCCCTAGATCCTAAGAATCTATCTTCGACA

CLN5-201

TGTCGCCACCACTTCTTTCTTTCCCAGTGCCAGATTATAGGTGACCAGTGTGTCTGTTGAGCTGAATTCAGCTGCAGTGCCCCTC

ACAGCGGTGGTGAAGAAAGAAAGGGTCACGGTCTAATATCCACTGGTCACACAGACAACTCGACTTAAGTCGACGTCACGGGGAG

CLN5-201

GAGTCCTATTGCTGTGGCCTTCTCCGGTCTTCTTTTCTTGCCTGCATTGTTGAGGTCACCTTCTAACTGATCTCTCATGTTTTAT

CTCAGGATAACGACACCGGAAGAGGCCAGAAGAAAAGAACGGACGTAACAACTCCAGTGGAAGATTGACTAGAGAGTACAAAATA

CLN5-201

TTGGCCTCTCTCCATACCCTCTTTTAATTCGTGAAATAAGGTTTACTTTATAGCAAATTCAGTCCTGTCAGATCTGCTACTTAAC

AACCGGAGAGAGGTATGGGAGAAAATTAAGCACTTTATTCCAAATGAAATATCGTTTAAGTCAGGACAGTCTAGACGATGAATTG

CLN5-201

ATCCTTTAAGTTTAGCCCTCCCCAATTATAAGGCAGGGAATTCCATGCACATTCTCCTAGTGACAAAATGACAGCCCCTGCCAGT

TAGGAAATTCAAATCGGGAGGGGTTAATATTCCGTCCCTTAAGGTACGTGTAAGAGGATCACTGTTTTACTGTCGGGGACGGTCA

CLN5-201

CTCTTCCGTCTCCATTCCTGCGTCGAGGCCTGAAATCCAGTCTTCCGTACCTACCGGAGACCAAATGTGCCAGGCTTGTCTTACA

GAGAAGGCAGAGGTAAGGACGCAGCTCCGGACTTTAGGTCAGAAGGCATGGATGGCCTCTGGTTTACACGGTCCGAACAGAATGT

CLN5-201
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ATACTTAACATTTCCTCTGCCTTTCTGTCTTAACCTTCTAATCAACTACATTAAAAACCTAGGCCCGGCCTTCATCTCTTTCTTT

TATGAATTGTAAAGGAGACGGAAAGACAGAATTGGAAGATTAGTTGATGTAATTTTTGGATCCGGGCCGGAAGTAGAGAAAGAAA

CLN5-201

GCCCTCCCCACCCCATTCATCCCATACCTGGTTAACAATGATTTGTCCTTCCTGTGTGCCCATAGGACTCATTCCTTTAGTCTAG

CGGGAGGGGTGGGGTAAGTAGGGTATGGACCAATTGTTACTAAACAGGAAGGACACACGGGTATCCTGAGTAAGGAAATCAGATC

CLN5-201

CACATACCACACTCATTACTTGTTCAGTGTCTTTCCAGCTCCCACCCACAGTTCCATGAGAAAGGGAACAGTGTTTTAATTTTTG

GTGTATGGTGTGAGTAATGAACAAGTCACAGAAAGGTCGAGGGTGGGTGTCAAGGTACTCTTTCCCTTGTCACAAAATTAAAAAC

CLN5-201

TTTCCCTCCTTCTTACTATAGTTCACTATATATGTAGTGGAGCCTCAATAAATATTGGTTGAATGAATGTTAATTCGTAAGTAAA

AAAGGGAGGAAGAATGATATCAAGTGATATATACATCACCTCGGAGTTATTTATAACCAACTTACTTACAATTAAGCATTCATTT

CLN5-201

TATAAAATGTATTCTGTTACTCATAATTATCTGAATAATCTTAATGTATGGACTGTTTGTAAAATTGAACACATTGGAAAAATGT

ATATTTTACATAAGACAATGAGTATTAATAGACTTATTAGAATTACATACCTGACAAACATTTTAACTTGTGTAACCTTTTTACA

CLN5-201

TCATTTATTCTGTAAACATTTGCAAATGTCTACTATGATCTGGAGCTATAAAAATTTTAAGACAAAATTCCTGTCTTCAAAATTT

AGTAAATAAGACATTTGTAAACGTTTACAGATGATACTAGACCTCGATATTTTTAAAATTCTGTTTTAAGGACAGAAGTTTTAAA

CLN5-201
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TCACAGTGGGATCAGGGAACAGGGAAGCCCGTATTTATCAGAGTGCTTTTAGTTTATCATTTGCTATTAAAAACATTATTGGAAG

AGTGTCACCCTAGTCCCTTGTCCCTTCGGGCATAAATAGTCTCACGAAAATCAAATAGTAAACGATAATTTTTGTAATAACCTTC

< ISSS——————————————————————————

e, >

CLN5-201

CLN5-201

TTTGTTCACAAGATAACAAAATGTGTGTTTATATTTATTAACTATGGTCCGACCTTTGAATGGTCCCCTAAAAATGTTACTGGAT

AAACAAGTGTTCTATTGTTTTACACACAAATATAAATAATTGATACCAGGCTGGAAACTTACCAGGGGATTTTTACAATGACCTA
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CLN5-201

CLN5-201

TCTAAAAGACGTGAGAAGAATCAGATTCATTTTAGAATCTAAGTAGATGGTTTCTTTTTCTTTATTAGGCGCTTTGACTTCCGTC

AGATTTTCTGCACTCTTCTTAGTCTAAGTAAAATCTTAGATTCATCTACCAAAGAAAAAGAAATAATCCGCGAAACTGAAGGCAG
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CLN5-201

CAAAACCTGATCCTTATTGTCAAGCTAAGTATACTTTCTGTCCAACTGGCTCACCTATCCCAGTTATGGAGGGTGATGATGACAT

GTTTTGGACTAGGAATAACAGTTCGATTCATATGAAAGACAGGTTGACCGAGTGGATAGGGTCAATACCTCCCACTACTACTGTA
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TGAAGTTTTTCGATTACAAGCCCCAGTATGGGAATTTAAATATGGAGACCTCCTGGGACACTTGGTAAGGATGCATCTTGGTCTT

ACTTCAAAAAGCTAATGTTCGGGGTCATACCCTTAAATTTATACCTCTGGAGGACCCTGTGAACCATTCCTACGTAGAACCAGAA

2 S .- —
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CLN5-201

ATAACTTTGGTTAATTCAATGATTTGGTTATTAAGTTGATTTTTAAGGAGTAATCACTATTTAGATGGCTGACTTTAGATCATGT

TATTGAAACCAATTAAGTTACTAAACCAATAATTCAACTAAAAATTCCTCATTAGTGATAAATCTACCGACTGAAATCTAGTACA
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TGGTGTTTGTCTTAGTACATTTAAAATGAGTAGTCAAAAATAGTTACTATCAGATTTTGTAATCTTGACAACAACAAATGTAATC

ACCACAAACAGAATCATGTAAATTTTACTCATCAGTTTTTATCAATGATAGTCTAAAACATTAGAACTGTTGTTGTTTACATTAG

CLN5-201

ACCATTATCCATTGTAATATTATGAATCTGAAACCAGCTCCTGTACCTAGCTCCTGGAAGGTGAGAAGAGGCCCAGAAGTGGCAG

TGGTAATAGGTAACATTATAATACTTAGACTTTGGTCGAGGACATGGATCGAGGACCTTCCACTCTTCTCCGGGTCTTCACCGTC

CLN5-201

GGCAGGCAGGTAACACCTCTTGATTTCCATACTCTGTTGTAGTCACTTTTCCAGGTTAACCCATCACCATGTGAGGTCTGTAGAG

CCGTCCGTCCATTGTGGAGAACTAAAGGTATGAGACAACATCAGTGAAAAGGTCCAATTGGGTAGTGGTACACTCCAGACATCTC

CLN5-201

CTGCTTCCAGAGACTGGCATGGGGGCTCCTCACACTTATTCTAAGCTCTAAGGAAATTATCAGCTTGTCCACATAACATGCAGGC

GACGAAGGTCTCTGACCGTACCCCCGAGGAGTGTGAATAAGATTCGAGATTCCTTTAATAGTCGAACAGGTGTATTGTACGTCCG

CLN5-201

CTCCTATTTGAGATGAGCCAAATAGGGGTGTAGTGGCCAAAGCTGGGGTGGATGAGGGCCTGGAGTTTGGGGCCACAGAGTGGAT

GAGGATAAACTCTACTCGGTTTATCCCCACATCACCGGTTTCGACCCCACCTACTCCCGGACCTCAAACCCCGGTGTCTCACCTA

CLN5-201

ATGACAGTAGCAGCATGGAAGAACAGCTGAACAGTTGTTCTACTTGATATGCATTTGTGATGTGCCACATTTTCTCCTATCAGGT

TACTGTCATCGTCGTACCTTCTTGTCGACTTGTCAACAAGATGAACTATACGTAAACACTACACGGTGTAAAAGAGGATAGTCCA

CLN5-201
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TACCTGGACCCATGGTTGTGTCACAGTTGCTTTTATACATGTACTGTCTTTACACAGAAAATTATGCATGATGCCATTGGATTCA

ATGGACCTGGGTACCAACACAGTGTCAACGAAAATATGTACATGACAGAAATGTGTCTTTTAATACGTACTACGGTAACCTAAGT
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GAAGTACATTAACTGGCAAGAACTACACAATGGAATGGTATGAACTTTTCCAACTTGGCAACTGTACATTTCCCCATCTCCGACC

CTTCATGTAATTGACCGTTCTTGATGTGTTACCTTACCATACTTGAAAAGGTTGAACCGTTGACATGTAAAGGGGTAGAGGCTGG
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TGAAATGGATGCCCCTTTCTGGTGTAATCAAGGCGCTGCCTGCTTTTTTGAGGGAATTGATGATGTTCACTGGAAGGAAAATGGG

ACTTTACCTACGGGGAAAGACCACATTAGTTCCGCGACGGACGAAAAAACTCCCTTAACTACTACAAGTGACCTTCCTTTTACCC

2 S .- —
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CLN5-201

ACATTAGTTCAAGTAGCAACTATATCAGGTAAGTTGTGAAAATATAGCAATATTTGATCATTGCATCAAAAACCAAATGAAAGAA

TGTAATCAAGTTCATCGTTGATATAGTCCATTCAACACTTTTATATCGTTATAAACTAGTAACGTAGTTTTTGGTTTACTTTCTT
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ATTGTTATACTTCCATTGAAACATTTCAGTAATGTTTTACTTAGAGGTCATTTGTAAAATGTACTTTTGGAACCATTAAACTTTG

TAACAATATGAAGGTAACTTTGTAAAGTCATTACAAAATGAATCTCCAGTAAACATTTTACATGAAAACCTTGGTAATTTGAAAC
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">

CLN5-201

CLN5-201

GGAATTTTTTTCATCTCTTATTTGTATTTTTTATTTATTTTATTTGAATAGGTTTGTGGGGAACTGGTTATGTTAAGTTACATGA

CCTTAAAAAAAGTAGAGAATAAACATAAAAAATAAATAAAATAAACTTATCCAAACACCCCTTGACCAATACAATTCAATGTACT
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ATAAGTTCTTTAGTGGTGATTTCTGAGATTTTTGCGCACCCATCACCCGAGCAGTGTACACTGTACCCAATGTATAGTCTTTTAT

TATTCAAGAAATCACCACTAAAGACTCTAAAAACGCGTGGGTAGTGGGCTCGTCACATGTGACATGGGTTACATATCAGAAAATA

CLN5-201

CCCTCACCCCTCTCCGACCCTTTTCCCCGACTTCCCAAAGTTAATCATTCTTATGCCTTTGCATCCTCATAGCTTAGCTCCCACT

GGGAGTGGGGAGAGGCTGGGAAAAGGGGCTGAAGGGTTTCAATTAGTAAGAATACGGAAACGTAGGAGTATCGAATCGAGGGTGA

CLN5-201

TACAAGTGAGAATACACAATGTTTGGTTTTCTATTCCTGAAGAGTTACTTCACTTGGATGGAATTGGAGACCATTATTCCAGGTT

ATGTTCACTCTTATGTGTTACAAACCAAAAGATAAGGACTTCTCAATGAAGTGAACCTACCTTAACCTCTGGTAATAAGGTCCAA

CLN5-201

GCTGCAAATGCCATTATTTCATTCCTTTTTATGGCTGAGTAGTATTATTCCTTGGTATATATACACCACATTTTCTTTATCCACT

CGACGTTTACGGTAATAAAGTAAGGAAAAATACCGACTCATCATAATAAGGAACCATATATATGTGGTGTAAAAGAAATAGGTGA

CLN5-201

CATTGATTGATGGGCATTTGAGCTGGTTCCATATTTTTGCAGTTGCAAATTGTGCTGCTATAAACATGCATGGGAAAGTATTTTT

GTAACTAACTACCCGTAAACTCGACCAAGGTATAAAAACGTCAACGTTTAACACGACGATATTTGTACGTACCCTTTCATAAAAA

CLN5-201

TGCGTATAATGAGTTCTCTTCCTTTGGGTAGATACCCAGTACTGGGATTGCTGGATCAAATGGCAGTTCTACTTTTAGTTCTTTA

ACGCATATTACTCAAGAGAAGGAAACCCATCTATGGGTCATGACCCTAACGACCTAGTTTACCGTCAAGATGAAAATCAAGAAAT

CLN5-201
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AGGAATCTCCACACTGTTTTCCATAGTGGTTGTACTAATTTACATTCCTAGCAGCAGAGAAGAAGTGTTCCCTTTCCCCCACATC

TCCTTAGAGGTGTGACAAAAGGTATCACCAACATGATTAAATGTAAGGATCGTCGTCTCTTCTTCACAAGGGAAAGGGGGTGTAG

CLN5-201

CCGCCAATATCTATTTTTTTTTATTTTTTGATTATGGCCATTCTTGCAGGAGTGAGGCGGTATTACATTGTGGTTTTGATTTGCA

GGCGGTTATAGATAAAAAAAAATAAAAAACTAATACCGGTAAGAACGTCCTCACTCCGCCATAATGTAACACCAAAACTAAACGT

CLN5-201

TTTCCCTGATCATTGCATTTCCCTGAGCATTTTCATGTTTCTTGGCCATTTGTATATCTTCTGAGAATTGTCTATTTGTGTCCTT

AAAGGGACTAGTAACGTAAAGGGACTCGTAAAAGTACAAAGAACCGGTAAACATATAGAAGACTCTTAACAGATAAACACAGGAA

CLN5-201

AGCCACCCCCACCCCGCCTTTTTGTTGTTGTTGTTTGTTTGTTTGAGGTGGAGTTTTATTCTTGTCGCTCAGGCTGGAGTGCAAT

TCGGTGGGGGTGGGGCGGAAAAACAACAACAACAAACAAACAAACTCCACCTCAAAATAAGAACAGCGAGTCCGACCTCACGTTA

CLN5-201

GACACAATCTCAGCTTGCTGCAACCTCCACCTCTTGGGTTCAAGCGATTCTCCAGCCTTAGCGTCCCAAGTAGCTGGGATTACAG

CTGTGTTAGAGTCGAACGACGTTGGAGGTGGAGAACCCAAGTTCGCTAAGAGGTCGGAATCGCAGGGTTCATCGACCCTAATGTC

CLN5-201

GCGCCCGCCACCATGCCAAGCTAATTTTTGTATTTTTAGTAGAGATGGGGTTTCGCCATGTTGGCCAGCTGGTCTCAAACTCCTG

CGCGGGCGGTGGTACGGTTCGATTAAAAACATAAAAATCATCTCTACCCCAAAGCGGTACAACCGGTCGACCAGAGTTTGAGGAC

CLN5-201

6290

6375

6460

6545

6630

6715



ACCTCAGGTCATCTGCCCACCTTGGCCTCCCAAAGTGCTGGGATTAAAGGTGTGAGCCACCACTCCCGGCCGTTAACCCACTTTT

TGGAGTCCAGTAGACGGGTGGAACCGGAGGGTTTCACGACCCTAATTTCCACACTCGGTGGTGAGGGCCGGCAATTGGGTGAAAA

CLN5-201

TGATGGGATTGTTTTTTTCTTGCTGATTTGAGTTCCTTGTAGATTCTGGATATTAGTCCTTTGTCAGATGTATAGATTGCAAAGA

ACTACCCTAACAAAAAAAGAACGACTAAACTCAAGGAACATCTAAGACCTATAATCAGGAAACAGTCTACATATCTAACGTTTCT

CLN5-201

TTTTCTCCCACTCTGTGGGTTGTCTATTTACTCTGCTGATTGTTCCTTTGGCTGTGCAGAAGCTTTTTAGTTTAATTAAGTCTCA

AAAAGAGGGTGAGACACCCAACAGATAAATGAGACGACTAACAAGGAAACCGACACGTCTTCGAAAAATCAAATTAATTCAGAGT

CLN5-201

TCTATTTATATTTGTTTTTGTTGCATTTGCTTTTGGTGGAACCACTAAACTCTGACCCAAACTATTACTCATGCAGAACTTCACC

AGATAAATATAAACAAAAACAACGTAAACGAAAACCACCTTGGTGATTTGAGACTGGGTTTGATAATGAGTACGTCTTGAAGTGG

CLN5-201

TGTTGGTGATGAGTAGCTTATCTCTGATCTTTGAATGTTTCCCTAAAAATGCTCTTTTCCCATCATAAAAATGAATAAAATGATA

ACAACCACTACTCATCGAATAGAGACTAGAAACTTACAAAGGGATTTTTACGAGAAAAGGGTAGTATTTTTACTTATTTTACTAT

CLN5-201

AAACATTTTGTACAATTAAATTGGTCTTTCTAAACGAAATAGTAAGAGAAATCCATAAAATGCCTGATTAAAGGATATGTTAACT

TTTGTAAAACATGTTAATTTAACCAGAAAGATTTGCTTTATCATTCTCTTTAGGTATTTTACGGACTAATTTCCTATACAATTGA

CLN5-201

6800

6885

6970

7055

7140

7225



ATATCTGAAAAAAATTTTAGTGATGATATTTTTATGTTGAAAAATAATAGCTACTAATATAGACTGGTTCTGGCACTGTTCTGAG

TATAGACTTTTTTTAAAATCACTACTATAAAAATACAACTTTTTATTATCGATGATTATATCTGACCAAGACCGTGACAAGACTC

CLN5-201

TACTGTACATACATCACATCATTCATCATCACAACTTCTGGAGGTAGTAACTATTATTTTGCCTATTTTACAGATGGAGAAACTG

ATGACATGTATGTAGTGTAGTAAGTAGTAGTGTTGAAGACCTCCATCATTGATAATAAAACGGATAAAATGTCTACCTCTTTGAC

CLN5-201

AGGCACAGAGAGGTTAAAGTTACACAGCTTAGTAAGTGGGACTCCAACCCTGGCAGTTACGCCCCATTGCCCATTCTCCTAACTA

TCCGTGTCTCTCCAATTTCAATGTGTCGAATCATTCACCCTGAGGTTGGGACCGTCAATGCGGGGTAACGGGTAAGAGGATTGAT

CLN5-201

CTTTGATACATTGCCTCCCAAAATGTATATGATCTTATATTTGAGACCCTCTTGAGCAGTTTAAATATTTTATCTTTGAGATTTT

GAAACTATGTAACGGAGGGTTTTACATATACTAGAATATAAACTCTGGGAGAACTCGTCAAATTTATAAAATAGAAACTCTAAAA

CLN5-201

TTTCTTCTTTTGGATGTATTGGAAAGTTGCTGAAAGTTGGAATTGTGTTGCAAGTGCTGCATTGTTGGTTAGTAATGAAAAGAGT

AAAGAAGAAAACCTACATAACCTTTCAACGACTTTCAACCTTAACACAACGTTCACGACGTAACAACCAATCATTACTTTTCTCA

CLN5-201

TCAGCAATCCTTTCATTGGTAACTCCTTATGTGACTTGGGTCACATTTTATATCTTATTGGCCCGTTGCCTCATGTGCAAAATGG

AGTCGTTAGGAAAGTAACCATTGAGGAATACACTGAACCCAGTGTAAAATATAGAATAACCGGGCAACGGAGTACACGTTTTACC

CLN5-201

7310

7395

7480

7565

7650

7735



AGACAATATACCATAGCATTTGAGAAGTAAGGAGCTTGTCCATATGATTTATGAAGCATTACATTATAAATTGCTGTTCCCCAGA

TCTGTTATATGGTATCGTAAACTCTTCATTCCTCGAACAGGTATACTAAATACTTCGTAATGTAATATTTAACGACAAGGGGTCT

CLN5-201

ACAGTAGAAACATCTGAAATGAAAGCACTGTTGTGACAATAATTATTCAGTGAACCCCAGGACTTGAGGAAGTAATCATGCTTCC

TGTCATCTTTGTAGACTTTACTTTCGTGACAACACTGTTATTAATAAGTCACTTGGGGTCCTGAACTCCTTCATTAGTACGAAGG

CLN5-201

TATTTGTATAGCTCTTTACAAATGATTTGGAGGTATGTTAACTCACGGTTCAGTGGAGAGGATAAGATACTCATTCTCTGCAAAT

ATAAACATATCGAGAAATGTTTACTAAACCTCCATACAATTGAGTGCCAAGTCACCTCTCCTATTCTATGAGTAAGAGACGTTTA

CLN5-201

AAGGAATTGAGGCTCAGCCAGGTAACATGACTTACTTGCCTCTCAAGGTCAAAGAGCTGGATGTAGCAGAATCAGGAATAAAACT

TTCCTTAACTCCGAGTCGGTCCATTGTACTGAATGAACGGAGAGTTCCAGTTTCTCGACCTACATCGTCTTAGTCCTTATTTTGA

CLN5-201

GAGGTCTTTTAAATGTAACAAGGATCTGTTAGCCGAATGCACCATGTTGTTTTCTAATATTTCCTGCTACTTTCTAATCAATGTG

CTCCAGAAAATTTACATTGTTCCTAGACAATCGGCTTACGTGGTACAACAAAAGATTATAAAGGACGATGAAAGATTAGTTACAC

CLN5-201

CCTTAAACCATACCAACAATACAAAAGTCCATCATTAGCGGTTCTTTCTTTCATTCCAGGCCAGTTCACACCTTTCCCCATTTCC

GGAATTTGGTATGGTTGTTATGTTTTCAGGTAGTAATCGCCAAGAAAGAAAGTAAGGTCCGGTCAAGTGTGGAAAGGGGTAAAGG

CLN5-201

7820

7905

7990

8075

8160

8245



ACCTACATCGTTATCTGAAAATCCTTCCTTCTGACATAAAGTCAATGATCATATGAATAAGTGATCACTATTTTTTGTAAAATAG

TGGATGTAGCAATAGACTTTTAGGAAGGAAGACTGTATTTCAGTTACTAGTATACTTATTCACTAGTGATAAAAAACATTTTATC

CLN5-201

TTCAAAATATGCCAGTACTTAAATCTTTTAAGTCATTTATTTGCCTTGTGAATAATCCTGTGATTGACAAAATAGTGTTTTGAAG

AAGTTTTATACGGTCATGAATTTAGAAAATTCAGTAAATAAACGGAACACTTATTAGGACACTAACTGTTTTATCACAAAACTTC

CLN5-201

CATTCTTGTCTCATAAGGATAGTGGTGGCATTTGAAAGTTGAAGAATGCTAAGAACAGTATCCCCAGTTCTAATACAACAGGCTT

GTAAGAACAGAGTATTCCTATCACCACCGTAAACTTTCAACTTCTTACGATTCTTGTCATAGGGGTCAAGATTATGTTGTCCGAA

CLN5-201

TATTCTGTTCTACAATTTTAATTCCATAAAATTGATAAAGGCAGTCACTCTATTCATTTTACAGAACATGAAGTATTTATTTTAT

ATAAGACAAGATGTTAAAATTAAGGTATTTTAACTATTTCCGTCAGTGAGATAAGTAAAATGTCTTGTACTTCATAAATAAAATA

CLN5-201

GGACTCAAGTTGGAGTAACCAAAGAGGTTTGCACACAGTGACAGGATGCAGTGTTTGGGGCCCAGTTCTATTAGGCATTATAAAT

CCTGAGTTCAACCTCATTGGTTTCTCCAAACGTGTGTCACTGTCCTACGTCACAAACCCCGGGTCAAGATAATCCGTAATATTTA

CLN5-201

GCCCAAGATGAGAGTTGTAACCATGCAGAGTAGTGTTTTCTGAATATTTGGAAAGATTCTTCTGGTCTAGTACAAGATGGTAGAA

CGGGTTCTACTCTCAACATTGGTACGTCTCATCACAAAAGACTTATAAACCTTTCTAAGAAGACCAGATCATGTTCTACCATCTT

CLN5-201

8330

8415

8500

8585

8670

8755



GAGAGGGTTAGCCATCCTGGAGTATGAACTCGGCCTAAAACATTTCCAGTTTAGTTGATTTGTTGGAAGGACTTAACGTGGCAGG

CTCTCCCAATCGGTAGGACCTCATACTTGAGCCGGATTTTGTAAAGGTCAAATCAACTAAACAACCTTCCTGAATTGCACCGTCC

CLN5-201

TGGAGAGGTCATCAGCAGCATCCCAGCAACTCCAAGTACAGGGAAGAAAGAAACGTACCAAACACACAAGGTGGATGGGGTATGG

ACCTCTCCAGTAGTCGTCGTAGGGTCGTTGAGGTTCATGTCCCTTCTTTCTTTGCATGGTTTGTGTGTTCCACCTACCCCATACC

CLN5-201

TGCTTGTTCTCATAACAGTAATAGCCAGCCTTCTAGAGCAGTGGCTCCTCAGGCAGCCATTCATACTTTATGTGTAGCATGCTTT

ACGAACAAGAGTATTGTCATTATCGGTCGGAAGATCTCGTCACCGAGGAGTCCGTCGGTAAGTATGAAATACACATCGTACGAAA

CLN5-201

GCAACAGTGAAGCTCCACATTTCCCACACCTCCATTTTCCTTACACTGTCTTTGCCCATTCTGCTTTTCCTCTTTCGCAATTCTT

CGTTGTCACTTCGAGGTGTAAAGGGTGTGGAGGTAAAAGGAATGTGACAGAAACGGGTAAGACGAAAAGGAGAAAGCGTTAAGAA

CLN5-201

TTTGTGCTTTCCTTTTCTCTTTTGCCTCTGAATCCAAGATTTGGTGAGTTGGGTAGAGAAAGAGAGCTTCTGCATTTGTATAATT

AAACACGAAAGGAAAAGAGAAAACGGAGACTTAGGTTCTAAACCACTCAACCCATCTCTTTCTCTCGAAGACGTAAACATATTAA

CLN5-201

TCGCTTTGACTATAGCTTAAATGATTATAGAATTAGTATGTAAGATGACTTCTCCTTATACACCTATTATATCTAATGTTTATAA

AGCGAAACTGATATCGAATTTACTAATATCTTAATCATACATTCTACTGAAGAGGAATATGTGGATAATATAGATTACAAATATT

CLN5-201

8840

8925

9010

9095

9180

9265



TTCAGAAATATCTTGTGCCTTGAAGAATGGAATAAAATTGGCTGAGCTTGGATTCCTGTTGTGAAATGCAGGTGTGGAAATTCAA

AAGTCTTTATAGAACACGGAACTTCTTACCTTATTTTAACCGACTCGAACCTAAGGACAACACTTTACGTCCACACCTTTAAGTT

CLN5-201

AACCATTGTTTACTCAGGCATCCAGTCTTAATCAAGTTAGAACATTTTACTTAAAATTAATATGATTAGGCCAGCCATGGTAGCT

TTGGTAACAAATGAGTCCGTAGGTCAGAATTAGTTCAATCTTGTAAAATGAATTTTAATTATACTAATCCGGTCGGTACCATCGA

CLN5-201

CAAACCTATAATCCCAGTGCTTTAGAATGCTGAAGCAGGAGGATCACTTGAGGTTGGGAATTTGAGACCAGCCTGGGCAATACAG

GTTTGGATATTAGGGTCACGAAATCTTACGACTTCGTCCTCCTAGTGAACTCCAACCCTTAAACTCTGGTCGGACCCGTTATGTC

CLN5-201

CAAGACCCCGTGTTGCCCAGGCTGGTCTCAAATTAAAAAAAAGAAAAATTAAAAAATTAGTTGGGTTTGGTGGCCAGCGCCTGTA

GTTCTGGGGCACAACGGGTCCGACCAGAGTTTAATTTTTTTTCTTTTTAATTTTTTAATCAACCCAAACCACCGGTCGCGGACAT

CLN5-201

GTCCCAGCTACTCAGGAGGCCGAGGTGGGAGGATCACTTAAGCCCAGGAGGTCAAGGCTGCAGTGAGCTGTGATGTTACCACCGC

CAGGGTCGATGAGTCCTCCGGCTCCACCCTCCTAGTGAATTCGGGTCCTCCAGTTCCGACGTCACTCGACACTACAATGGTGGCG

CLN5-201

ACTCTAGCCTCGGCAACAGAGGGAGACCTGTCTTAAAAAAAAAAAAAAAAAAAATTAACATGATTAGCTTTGTTCACTAGGTGAC

TGAGATCGGAGCCGTTGTCTCCCTCTGGACAGAATTTTTTTTTTTTTTTTTTTTAATTGTACTAATCGAAACAAGTGATCCACTG

CLN5-201

9350

9435

9520

9605

9690

9775



TTTGTTTTGTTTTTTTAAACTAGGAAACATGTTCAACCAAATGGCAAAGTGGGTGAAACAGGACAATGAAACAGGAATTTATTAT
9860
AAACAAAACAAAAAAATTTGATCCTTTGTACAAGTTGGTTTACCGTTTCACCCACTTTGTCCTGTTACTTTGTCCTTAAATAATA

< ISSS——————————————————————————
e, >

CLN5-201 >

L L 195 L L L 200 L L L 205 L L L
G N M F N Q M A K W \ K Q D N E T G Y Y

................... ENSE00003903672 >

CLN5-201

—

GAGACATGGAATGTAAAAGCCAGCCCAGAAAAGGGGGCAGAGACATGGTTTGATTCCTACGACTGTTCCAAATTTGTGTTAAGGA
9945
CTCTGTACCTTACATTTTCGGTCGGGTCTTTTCCCCCGTCTCTGTACCAAACTAAGGATGCTGACAAGGTTTAAACACAATTCCT

< SS———————————————EESSSSSBss—S—S—SSSSSSS————————————
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ENSE00003903672 >

CLN5-201

CCTTTAACAAGTTGGCTGAATTTGGAGCAGAGTTCAAGAACATAGAAACCAACTATACAAGAATATTTCTTTACAGTGGAGAACC
10,030
GGAAATTGTTCAACCGACTTAAACCTCGTCTCAAGTTCTTGTATCTTTGGTTGATATGTTCTTATAAAGAAATGTCACCTCTTGG

2 S .- —
i i'ooiinniiel >
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ENSE00003903672 >

CLN5-201

TACTTATCTGGGAAATGAAACATCTGTTTTTGGGCCAACAGGAAACAAGACTCTTGGTTTAGCCATAAAAAGATTTTATTACCCC
10,115
ATGAATAGACCCTTTACTTTGTAGACAAAAACCCGGTTGTCCTTTGTTCTGAGAACCAAATCGGTATTTTTCTAAAATAATGGGG

< I——S————————
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ENSE00003903672 >

CLN5-201

TTCAAACCACATTTGCCAACTAAAGAATTTCTGTTGAGTCTCTTGCAAATTTTTGATGCAGTGATTGTGCACAAACAGTTCTATT
10,200
AAGTTTGGTGTAAACGGTTGATTTCTTAAAGACAACTCAGAGAACGTTTAAAAACTACGTCACTAACACGTGTTTGTCAAGATAA

< I
">

CLN5-201 >
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TGTTTTATAATTTTGAATATTGGTTTTTACCTATGAAATTCCCTTTTATTAAAATAACATATGAAGAAATCCCTTTACCTATCAG

ACAAAATATTAAAACTTATAACCAAAAATGGATACTTTAAGGGAAAATAATTTTATTGTATACTTCTTTAGGGAAATGGATAGTC

. . 035 ., ., 3% ., . ., ., 33 ., . ., ., 340 ., ., ., ., 345 ., ., . ., 350
L F Y N F E Y W F L P M K F P F 1 K 1 T Y E E 1 P L P 1 R
ENSE00003903672 >
CLN5-201

AAACAAAACACTCTCTGGTTTATAAAACACCTTAATTCTACTGCTCTTTTTTCTCCAATCACCAGCATCTGTTTTTCAGGGGGTG

TTTGTTTTGTGAGAGACCAAATATTTTGTGGAATTAAGATGACGAGAAAAAAGAGGTTAGTGGTCGTAGACAAAAAGTCCCCCAC

L L 355 L L
N K T L S G L

ENSE00003903672

CLN5-201

Bl

ATTTTACTTTTGTGAATTCCTTAGCCTTTCTTCCTTGGTGCATAAAGTTAAAATGCACATCAGCAGAATTGCTGCATATTAACAT

TAAAATGAAAACACTTAAGGAATCGGAAAGAAGGAACCACGTATTTCAATTTTACGTGTAGTCGTCTTAACGACGTATAATTGTA

CTCAGGACTCTTCTCTTGTAAAGAAGCTGAAATTCGTACTATATTGGCCAAAGTGAGCGAGTTAGGTGATCTTGGTTTCAATTTC

GAGTCCTGAGAAGAGAACATTTCTTCGACTTTAAGCATGATATAACCGGTTTCACTCGCTCAATCCACTAGAACCAAAGTTAAAG

CGAGCCTTTGTTAATATGGAGAATTATGGTTCATATCAGTTATGTAGGACCTTTGGACCCAGGGTCCTACAGATAGATATGGTGT

GCTCGGAAACAATTATACCTCTTAATACCAAGTATAGTCAATACATCCTGGAAACCTGGGTCCCAGGATGTCTATCTATACCACA

GCCCAGATTTTAAAAATACCTTCAAAAATAAAAAATACATTCAGTGACATTTTCATGGTGGGAGCTCTTCTTTCTGATATGGCAG

CGGGTCTAAAATTTTTATGGAAGTTTTTATTTTTTATGTAAGTCACTGTAAAAGTACCACCCTCGAGAAGAAAGACTATACCGTC

TTACACTTTTTCACTTAAGTGCTTTAGTTTAGACTAACTTTACAACTTCTATAACTTTTGGAACCAAGTTTAGTATAGTCTGATT

AATGTGAAAAAGTGAATTCACGAAATCAAATCTGATTGAAATGTTGAAGATATTGAAAACCTTGGTTCAAATCATATCAGACTAA

10,285

10,370

10,455

10,540

10,625

10,710

10,795



ACATTCCATTCACCTAACTTTAGACATTCGTTTAGACACCATAACTGGAGTGATTGTGCTTCTAGATGTGGCAAATCCAGTGTTA

TGTAAGGTAAGTGGATTGAAATCTGTAAGCAAATCTGTGGTATTGACCTCACTAACACGAAGATCTACACCGTTTAGGTCACAAT

ACACATATTTCTGGCTGAGATTTTGGAACTAGCTAGTAACTGGCTTGTGTTCTTTAAGCATACTAACATCACTAAATCTTAGGAT

TGTGTATAAAGACCGACTCTAAAACCTTGATCGATCATTGACCGAACACAAGAAATTCGTATGATTGTAGTGATTTAGAATCCTA

TTAGGATTGCTGTAAAGATGTAAGTTGTGTATGTTTGGCAGGTCACATTGAATGGCAGTGATAATGATTAATCAAAGAACAAATG

AATCCTAACGACATTTCTACATTCAACACATACAAACCGTCCAGTGTAACTTACCGTCACTATTACTAATTAGTTTCTTGTTTAC

TCATCCTTGATCTTGCCTAATGTAGTTTATGTGCCAAACTTTCCAGGGTTTTGTAGTCACCTAGATTTTAAGCTGATAGCATAGT

AGTAGGAACTAGAACGGATTACATCAAATACACGGTTTGAAAGGTCCCAAAACATCAGTGGATCTAAAATTCGACTATCGTATCA

GCTTCAGCGGTTCTTCTAACCGGGGTATGCAGGAACATGGCTGCAGACACGTTTGGGTAAACAGGCACCTTCTGACTTCTTCATT

CGAAGTCGCCAAGAAGATTGGCCCCATACGTCCTTGTACCGACGTCTGTGCAAACCCATTTGTCCGTGGAAGACTGAAGAAGTAA

GTTTCCTGTAGTTCTCCCTCTTCCCACAAAGCTGTCAGCGCAGTGGAAGAGGTTGCACTTCTCCGAGAGAGGACAGGTTTCTGTT

CAAAGGACATCAAGAGGGAGAAGGGTGTTTCGACAGTCGCGTCACCTTCTCCAACGTGAAGAGGCTCTCTCCTGTCCAAAGACAA

AAGATCACCAAGTAGCTGTGCTTTAATTAGAGCCAGACAAGCTTTCAAGGTCCTTTAAGTATTTGATGATCAACTGAACACGTTT

TTCTAGTGGTTCATCGACACGAAATTAATCTCGGTCTGTTCGAAAGTTCCAGGAAATTCATAAACTACTAGTTGACTTGTGCAAA

CTATTCAAGGAGAAAACACCATTCAGTAAGAAGATGGAGTAGATATCAGATAAAACAATTCACGTTTAATATGTAAATGTACCAA

GATAAGTTCCTCTTTTGTGGTAAGTCATTCTTCTACCTCATCTATAGTCTATTTTGTTAAGTGCAAATTATACATTTACATGGTT

10,880

10,965

11,050

11,135

11,220

11,305

11,390

11,475



TTATGTGATTCAGTTTCAACTTTCAAGTACTTCCTGAGAGGTTAGTACATTATTATTGAGCTCTCACAGAAAGCTTAATCATAGA

AATACACTAAGTCAAAGTTGAAAGTTCATGAAGGACTCTCCAATCATGTAATAATAACTCGAGAGTGTCTTTCGAATTAGTATCT

TATAATTAACCTGATCCAAATGAGTAAAGTGGACCTTAGAAAGGCTAAGTGATCTTTCTCTGGCTATCCAGCTAGTAGTAATGAA

ATATTAATTGGACTAGGTTTACTCATTTCACCTGGAATCTTTCCGATTCACTAGAAAGAGACCGATAGGTCGATCATCATTACTT

GTCAGGTCTTGAACCCCGGTTCTGCTGACTGAATTGGATGCACTATAGTACAGGCTTTTAGCACCGAAGTGTGGTCCTCAGACCA

CAGTCCAGAACTTGGGGCCAAGACGACTGACTTAACCTACGTGATATCATGTCCGAAAATCGTGGCTTCACACCAGGAGTCTGGT

GTGCCTGCCAACCAGATGTTACTGGTCTGTGAGGAAATAAGTACAGATACTGACAGGAAGCTTTTATAAACAATTTATTGGAGTG

CACGGACGGTTGGTCTACAATGACCAGACACTCCTTTATTCATGTCTATGACTGTCCTTCGAAAATATTTGTTAAATAACCTCAC

TTTTTGTTTCTGTTGGGTCTAATTAAAAAAATTGGAGCTTGTATTTTATGTGTCTTTGGTCTTATTTTGTCTAGGAATTCATTTT

AAAAACAAAGACAACCCAGATTAATTTTTTTAACCTCGAACATAAAATACACAGAAACCAGAATAAAACAGATCCTTAAGTAAAA

TGCTGGGTTTTTTTTTTTCAACTGTAGTCCCACAACAGTCTGAAAATAACCCAGTCACCAGATATCTTCCTCAAATACAGAGGGA

ACGACCCAAAAAAAAAAAGTTGACATCAGGGTGTTGTCAGACTTTTATTGGGTCAGTGGTCTATAGAAGGAGTTTATGTCTCCCT

GAACTTTCTTTCACGCCTCCTTTAGCCTGTCGACTCCTTATAATAATGCCTAAATATTCCAAATTAATACTGCCTCTTTAACCTG

CTTGAAAGAAAGTGCGGAGGAAATCGGACAGCTGAGGAATATTATTACGGATTTATAAGGTTTAATTATGACGGAGAAATTGGAC

CTAATTGTTTTCACAATGTTACAAGAAAACTTGGATCTGTGCATTATCACCATCTAGTGGCTAAACTCAGGCAACACGAACTTCT

GATTAACAAAAGTGTTACAATGTTCTTTTGAACCTAGACACGTAATAGTGGTAGATCACCGATTTGAGTCCGTTGTGCTTGAAGA

11,560

11,645

11,730

11,815

11,900

11,985

12,070

12,155



ACCAAACTCAGGAAATTGCTCTGGAAAAACTACAGGATTTTGGATTTCCAGAACTGCCTTGAAGAGACAAAGATTCTTGTACCAA

TGGTTTGAGTCCTTTAACGAGACCTTTTTGATGTCCTAAAACCTAAAGGTCTTGACGGAACTTCTCTGTTTCTAAGAACATGGTT

GTTTTGGTCAACTGCAAATCAAAGAACTTGGTTATGCAGGGAAAACAAATGAGGATATCTGTACCTGGAACTTTTAAACAAGATT

CAAAACCAGTTGACGTTTAGTTTCTTGAACCAATACGTCCCTTTTGTTTACTCCTATAGACATGGACCTTGAAAATTTGTTCTAA

CTAATAGTTATGTGAAAAAAGCATTCAAGATTTTTGAGTAGGCACAGTGGCTTACGCCTGTAATCCTATCACTTTGCGAAACTGA

GATTATCAATACACTTTTTTCGTAAGTTCTAAAAACTCATCCGTGTCACCGAATGCGGACATTAGGATAGTGAAACGCTTTGACT

GGTGGTGGAAGGATCACTGAAGGTCGGGAGTTCAAGACCAGCCTGGCCAATGTGGTGAAACCCCGTTTCTCCTAAAATTAAAAAA

CCACCACCTTCCTAGTGACTTCCAGCCCTCAAGTTCTGGTCGGACCGGTTACACCACTTTGGGGCAAAGAGGATTTTAATTTTTT

AAAAAAAAAAAGCTAGGGGTGGTGGTCCATGCCTGTAATCCCAGCTACACGTGAGGCTAAGGCAGGAGAATCACTTGAACCCAGG

TTTTTTTTTTTCGATCCCCACCACCAGGTACGGACATTAGGGTCGATGTGCACTCCGATTCCGTCCTCTTAGTGAACTTGGGTCC

AGGCAGAGGTTGCAGTGAGCTGAGATGGCGCCACTGCACTCCAGCCTGGGCGACAGAGCGAGACTCCGTCTCAAAAAAAAAGCAT

TCCGTCTCCAACGTCACTCGACTCTACCGCGGTGACGTGAGGTCGGACCCGCTGTCTCGCTCTGAGGCAGAGTTTTTTTTTCGTA

TCAAGATTTTTCATTGTTCCTAAGAATCTTAATTAAATGAAGACAGAAAGCATCATAAAGTCAGGTAACTACAGCACAGACAGCA

AGTTCTAAAAAGTAACAAGGATTCTTAGAATTAATTTACTTCTGTCTTTCGTAGTATTTCAGTCCATTGATGTCGTGTCTGTCGT

TTAACATTTACAAAAGTATTTCTTAAGAATTAAACCTGTCAGCTCTACTTACAAGATGTAGAGCTTTCAGGTGAAGATGATTCAA

AATTGTAAATGTTTTCATAAAGAATTCTTAATTTGGACAGTCGAGATGAATGTTCTACATCTCGAAAGTCCACTTCTACTAAGTT

12,240

12,325

12,410

12,495

12,580

12,665

12,750

12,835



GAACATGCTTTCAAAATAGTAGTTGAGAAACCAAAACATAGCCACGCAGAAATCTGCCAATTAAGTTTTGCTGCCCTTTGAGCAA

CTTGTACGAAAGTTTTATCATCAACTCTTTGGTTTTGTATCGGTGCGTCTTTAGACGGTTAATTCAAAACGACGGGAAACTCGTT

TATGACTTAATGTGATTTACTTTAATTATAACTTAAGTACAACTTAAATGCAGTTTCTATTTTGCTATTGTTATAGATGTAGGCT

ATACTGAATTACACTAAATGAAATTAATATTGAATTCATGTTGAATTTACGTCAAAGATAAAACGATAACAATATCTACATCCGA

GGGTGCGGTGGCTTATGCCTGTAATCCTAACACATACTTTGGGAGGCCAAGGTGGACGGATCACTTGAGGTCAGGAGTTCGAGAC

CCCACGCCACCGAATACGGACATTAGGATTGTGTATGAAACCCTCCGGTTCCACCTGCCTAGTGAACTCCAGTCCTCAAGCTCTG

CAGCCTGGCCAACATGGTGAAACCCCGTCTCTACTGAAAATACAAAAATTAGCTGGTTGTGGTGGAGCATGCCTGTAGTCCCAGC

GTCGGACCGGTTGTACCACTTTGGGGCAGAGATGACTTTTATGTTTTTAATCGACCAACACCACCTCGTACGGACATCAGGGTCG

TACTTGGGAGGCTGAGGCAGGAGAATCACTTGAATCCAGGAGGTGGAGGTTCCCACGAGCCAAGATCGCACCACTGCACTCCAGC

ATGAACCCTCCGACTCCGTCCTCTTAGTGAACTTAGGTCCTCCACCTCCAAGGGTGCTCGGTTCTAGCGTGGTGACGTGAGGTCG

CTGGCAACAGAGTGAGACTCCGTCTCAAAAAAATGTTGTAGATGTATAAAATTTATACATTTTTAGTCTGACTAGGGCTTTAGAG

GACCGTTGTCTCACTCTGAGGCAGAGTTTTTTTACAACATCTACATATTTTAAATATGTAAAAATCAGACTGATCCCGAAATCTC

TGAATATATCTCCTCATTAATCTGGCACAAAATTAGTTAAGTAAGTATACCCACAAAGTGTCATCTAATATATTGTTGCATGTAG

ACTTATATAGAGGAGTAATTAGACCGTGTTTTAATCAATTCATTCATATGGGTGTTTCACAGTAGATTATATAACAACGTACATC

AGGAAAACACAGTGAAGAAACCTACTAACTTTATTTGGAACCCTCAATATTGGTGGCTCCTTAAAAATTGGAGAAAAAAATCAAG

TCCTTTTGTGTCACTTCTTTGGATGATTGAAATAAACCTTGGGAGTTATAACCACCGAGGAATTTTTAACCTCTTTTTTTAGTTC

12,920

13,005

13,090

13,175

13,260

13,345

13,430

13,515



TCTTAGGAAGTCTTATCCAGTTTTATGGTCTGCTGTGGTGGCACTTAATGAATTACCTGGAATTATAGTTCCTGTAAGATGTTTT

AGAATCCTTCAGAATAGGTCAAAATACCAGACGACACCACCGTGAATTACTTAATGGACCTTAATATCAAGGACATTCTACAAAA

ATTTTTTAAATAGTTGGCAGGCTATACAAAGAGTGATGTTCCAAAACTACACACATGCTTTTTCCCTGTTCACAAAGGCAAACAG

TAAAAAATTTATCAACCGTCCGATATGTTTCTCACTACAAGGTTTTGATGTGTGTACGAAAAAGGGACAAGTGTTTCCGTTTGTC

GCTGGCCAAAGTGTTTCCAGCATCTTCGTCATATTTACCCTTTATTATCCAAGTGGTTTCCTGCTCTTCAAACCTTCCTTTCAAA

CGACCGGTTTCACAAAGGTCGTAGAAGCAGTATAAATGGGAAATAATAGGTTCACCAAAGGACGAGAAGTTTGGAAGGAAAGTTT

ATTTTGTCTCCTACTTAAAACAAGTTAGGATTATTTATCCTTTTATTGGACTGATTATTCTAAGGATAAGCTCTTACTTCACTTT

TAAAACAGAGGATGAATTTTGTTCAATCCTAATAAATAGGAAAATAACCTGACTAATAAGATTCCTATTCGAGAATGAAGTGAAA

CGGAGTAAAAGGCTTTGTGCCCTTTTTAAAGTTGGGTGTCAGCAAGCAGCTGGAATTTTCCTGCCTGGTAAAATTAAAACCAGCC

GCCTCATTTTCCGAAACACGGGAAAAATTTCAACCCACAGTCGTTCGTCGACCTTAAAAGGACGGACCATTTTAATTTTGGTCGG

CCACAAACTGGGGTTGGAGTCTGTGCAAAGCTCATTACTATCTATGTGTGGGGTAGAAATTATAGTGTGTTAAAGGACCTAGTGT

GGTGTTTGACCCCAACCTCAGACACGTTTCGAGTAATGATAGATACACACCCCATCTTTAATATCACACAATTTCCTGGATCACA

AAAAAAAAAAAATTTTAAAGGACCTAGTGGAGGCTTGAACCTTCTTCACATGAACGTCTTCCTTTCAGCCTAAAGTTCTTAAAAT

TTTTTTTTTTTTAAAATTTCCTGGATCACCTCCGAACTTGGAAGAAGTGTACTTGCAGAAGGAAAGTCGGATTTCAAGAATTTTA

GCACTAAATTGACTTAATCTTCAATCATACCTATTTTTTCTGATATGGTTACAACAGCCCAAATTACCAAGATAAGTTGAAAGCC

CGTGATTTAACTGAATTAGAAGTTAGTATGGATAAAAAAGACTATACCAATGTTGTCGGGTTTAATGGTTCTATTCAACTTTCGG

13,600

13,685

13,770

13,855

13,940

14,025

14,110

14,195



AGTAAAACAATGAAAATAATTTCAATAGTTGAAAAACTATTCTAATTTATATAAAGACATTTATCTCTAAAAAGACTGGTTGGGT
14,280
TCATTTTGTTACTTTTATTAAAGTTATCAACTTTTTGATAAGATTAAATATATTTCTGTAAATAGAGATTTTTCTGACCAACCCA

TCAAGGACCCTTAAAGACTGATTCTATGTCTAAATAATCTGTTTTATAAGTTCTCATTCTGAATGCAGAAAGAACCTATTATTTT
14,365
AGTTCCTGGGAATTTCTGACTAAGATACAGATTTATTAGACAAAATATTCAAGAGTAAGACTTACGTCTTTCTTGGATAATAAAA

CTGTATAAAAATTTAAAAATTTATATTTCATGGTAGGTTTTAAATTTCCTATTTCTTTAGGCATCAGAGCTTATTTCAAGAATAG
14,450
GACATATTTTTAAATTTTTAAATATAAAGTACCATCCAAAATTTAAAGGATAAAGAAATCCGTAGTCTCGAATAAAGTTCTTATC

ATTCCATGAGCCTAACCTTGTATCTTCAAAAAGGCGAGTCTATCATAAACATTGTTTAATATTAAATATTATATCCATCAAATAT
14,535
TAAGGTACTCGGATTGGAACATAGAAGTTTTTCCGCTCAGATAGTATTTGTAACAAATTATAATTTATAATATAGGTAGTTTATA

< I
">
EIEETy

GGATTTGAAACATTTTTAAGTTTAAAGTCAAATGTTTGTGTAGTTTTTAAAAAGTAAAATACAACAGCATTAGTAACTTTTTATT
14,620
CCTAAACTTTGTAAAAATTCAAATTTCAGTTTACAAACACATCAAAAATTTTTCATTTTATGTTGTCGTAATCATTGAAAAATAA

< ISSS——————————————————————————
I, >

CTCAAAGTGATAAAAGCATTTAACATATACTTTACAGTATAAACAAATTAAGTACTATGCATTTTGCTTATAAAGTGACAAAGTA
14,705
GAGTTTCACTATTTTCGTAAATTGTATATGAAATGTCATATTTGTTTAATTCATGATACGTAAAACGAATATTTCACTGTTTCAT

< I
e, >

TTTTAAGCATTATATAATTCAATTTGTACAAAAAGTAAATTTCCAAATACAAGCTTTGGTTAGTAGAACTGATTATGTACTGTCA
14,790
AAAATTCGTAATATATTAAGTTAAACATGTTTTTCATTTAAAGGTTTATGTTCGAAACCAATCATCTTGACTAATACATGACAGT

< I
">

AATCCATTTTTCCAAAGTTGTTCAAGGAAAAACAACAACTTGACTAGCACAGGTAATTCTTGTACAATCAGAGCTTTTTACTATT
14,875
TTAGGTAAAAAGGTTTCAACAAGTTCCTTTTTGTTGTTGAACTGATCGTGTCCATTAAGAACATGTTAGTCTCGAAAAATGATAA

2 S .- —
i i'ooiinniiel >

TAGAAGGAGGGGATATATTACTATAATTGCTGTTAATTTTCGAATCTAGATAAGCCTTTTTTCTTCTCATATGTTGCTGTAGGAG
14,960
ATCTTCCTCCCCTATATAATGATATTAACGACAATTAAAAGCTTAGATCTATTCGGAAAAAAGAAGAGTATACAACGACATCCTC

< ISSS——————————————————————————
I, >



AGCATATCATCACTTTTGGAAAGCAAAAATTATGTAGAAAATCACCTTTTGCTTTATTCTTAAGAAGGCCATCCGTTTTAAAAGT

TCGTATAGTAGTGAAAACCTTTCGTTTTTAATACATCTTTTAGTGGAAAACGAAATAAGAATTCTTCCGGTAGGCAAAATTTTCA

< ISSS——————————————————————————
e, >

AGATCTAAGACTGTTAGCTTCCTCAACCACTGAGACACAATCTAAAAGTCACACCACTGAAAAGAGCCGCTTTAAGAATTAATGT

TCTAGATTCTGACAATCGAAGGAGTTGGTGACTCTGTGTTAGATTTTCAGTGTGGTGACTTTTCTCGGCGAAATTCTTAATTACA

< I
e, >

ATTCCACCGGGGTTAAATCATTTCTGATTTCCCTCAGGAGGGTAGTAATATCTACTAGCACTAGTGCCCAGCATCAAAGTTTATA

TAAGGTGGCCCCAATTTAGTAAAGACTAAAGGGAGTCCTCCCATCATTATAGATGATCGTGATCACGGGTCGTAGTTTCAAATAT

< I
">

TCATCTTTTAAAACTCAACATTTTATAGACTCTACAATGCATGGATTACTTTTATTCATATGAAAGTAATATAAAATGTTACCTA

AGTAGAAAATTTTGAGTTGTAAAATATCTGAGATGTTACGTACCTAATGAAAATAAGTATACTTTCATTATATTTTACAATGGAT

2 S .- —
i i'ooiinniiel >

ACTTAAATAATATAAAATATCGGTTTAACCAAATTAACAATCACAAAACTGCAGACATTTTTCTATTAAAGTTTTCCAGTTCACT

TGAATTTATTATATTTTATAGCCAAATTGGTTTAATTGTTAGTGTTTTGACGTCTGTAAAAAGATAATTTCAAAAGGTCAAGTGA

< ISSSS————————————E————
I, >

GAGCAATATTTACTGAAAAATATGATTATGAACTTAAATATGTCCTCTTTAAAATTTGCTGTTTATGCTAGACTGTACAATGGTG

CTCGTTATAAATGACTTTTTATACTAATACTTGAATTTATACAGGAGAAATTTTAAACGACAAATACGATCTGACATGTTACCAC

< I
e, >

CTCCCTTTATGATTTTTAAAAATTTTACTTACATAACTATGTAATTCCAAAATAGAAAAGTGAGTGAGCCATCACTAAAATTTAC

GAGGGAAATACTAAAAATTTTTAAAATGAATGTATTGATACATTAAGGTTTTATCTTTTCACTCACTCGGTAGTGATTTTAAATG

< I
">

TGGAAACTAATATTCTTTCATGGAAACAACTGATAAACATTTTAAAGTTCTATATTTATTTAAATTTGGCTTTTTAAAATAGGTA

ACCTTTGATTATAAGAAAGTACCTTTGTTGACTATTTGTAAAATTTCAAGATATAAATAAATTTAAACCGAAAAATTTTATCCAT

2 S .- —
i i'ooiinniiel >

AGCTTTTCATTTCAATTATTGTTTAATACTTTAAAGCTAGTTTAAACAAAGATAAAACCAAGGAGAACTAGTAAAGCATTCCTTA

TCGAAAAGTAAAGTTAATAACAAATTATGAAATTTCGATCAAATTTGTTTCTATTTTGGTTCCTCTTGATCATTTCGTAAGGAAT

< ISSS——————————————————————————
I, >

CTTTACATACAGTGCCTCAAGTGCCACATACATAATAACATATCACAAAAGAATGTATATGGTTTAGCAGATTACAGAGCAAACC

GAAATGTATGTCACGGAGTTCACGGTGTATGTATTATTGTATAGTGTTTTCTTACATATACCAAATCGTCTAATGTCTCGTTTGG

< I
e, >

15,045

15,130

15,215

15,300

15,385

15,470

15,555

15,640

15,725

15,810



TAAAAGTTTATACAAAGCTAAACACTGCCTCCCTTCTGTTCCATTTATTGTCTTTTAATTTGATCTTGGCTCTGTATTATCCTTC

ATTTTCAAATATGTTTCGATTTGTGACGGAGGGAAGACAAGGTAAATAACAGAAAATTAAACTAGAACCGAGACATAATAGGAAG

< ISSS——————————————————————————
e, >

TATAATACCACTGTGTGACATCTATCAGTCTTCTAAGTGTTCTGATTACTTATATATACCTTTTTCTTTAAACAGCTTTGTAACA

ATATTATGGTGACACACTGTAGATAGTCAGAAGATTCACAAGACTAATGAATATATATGGAAAAAGAAATTTGTCGAAACATTGT

< I
e, >

TTTGAGAACATTCATCCAATCTTTTCCATTAGATATGATATATTCATTTTTCTCACAAAATGCTCACTTTCCTGAGCTATATTAA

AAACTCTTGTAAGTAGGTTAGAAAAGGTAATCTATACTATATAAGTAAAAAGAGTGTTTTACGAGTGAAAGGACTCGATATAATT

< I
">

ACACCTTATAACAGGTGTATGTGTAACTGAAGACCCTAAAATGTCAAGTTTACATTTTTTTTTAAATGCATAGAGAATATAACAT

TGTGGAATATTGTCCACATACACATTGACTTCTGGGATTTTACAGTTCAAATGTAAAAAAAAATTTACGTATCTCTTATATTGTA

2 S .- —
i i'ooiinniiel >

TTCAGAAAACCTATTAGTACTTCTTGGATATTATAACATATAGGTTTTGTTTCCTTTAGACTGTAAACTGTTTAATACGTATAAC

AAGTCTTTTGGATAATCATGAAGAACCTATAATATTGTATATCCAAAACAAAGGAAATCTGACATTTGACAAATTATGCATATTG

< ISSSS————————————E————
I, >

TGGTTATTTCACATCCGAACCACATTAAAAAAAATTCGGAGATATGACTGCTATTACACTAAGGAAACAAGTGGAATTTTCTGAC

ACCAATAAAGTGTAGGCTTGGTGTAATTTTTTTTAAGCCTCTATACTGACGATAATGTGATTCCTTTGTTCACCTTAAAAGACTG

< I
e, >

CAAAACTCATTCATGGGTCTTCCGATAAACAATCTTTACATATACTGACTGAAGATATCAAATTTCTGTGCCACAAAATAGTAGA

GTTTTGAGTAAGTACCCAGAAGGCTATTTGTTAGAAATGTATATGACTGACTTCTATAGTTTAAAGACACGGTGTTTTATCATCT

< I
">

ATTATATCAGAACTACAGCAAATAAAACTTTAATTATAATACATTTGCTTGAAATTAAGGTGCTATTCATCATGCAGTTTTTACC

TAATATAGTCTTGATGTCGTTTATTTTGAAATTAATATTATGTAAACGAACTTTAATTCCACGATAAGTAGTACGTCAAAAATGG

2 S .- —
i i'ooiinniiel >

AAGTGGGCATCATGTCGGGAAACCACACCCTACCAAGATGCTTGGACACTTCCCAGTGAATCTGCTCCAAACTATACTTTTGGTC

TTCACCCGTAGTACAGCCCTTTGGTGTGGGATGGTTCTACGAACCTGTGAAGGGTCACTTAGACGAGGTTTGATATGAAAACCAG

< ISSS——————————————————————————
I, >

AGGAATTAGTACTTCTTCCATAATGGATAATTGAGATAGGCGGCCACCACACATCTTCACAAACTCAACAAAGGCACTACATGAG

TCCTTAATCATGAAGAAGGTATTACCTATTAACTCTATCCGCCGGTGGTGTGTAGAAGTGTTTGAGTTGTTTCCGTGATGTACTC

< I
e, >

15,895

15,980

16,065

16,150

16,235

16,320

16,405

16,490

16,575

16,660



ACTTCACATTCCCCTAGTCCAATAGCTGACAAATTTTTGCAACGTTCTGCAATGCGAATTAACTCTTCATCAAGTGGCCGTAATC

TGAAGTGTAAGGGGATCAGGTTATCGACTGTTTAAAAACGTTGCAAGACGTTACGCTTAATTGAGAAGTAGTTCACCGGCATTAG

< ISSS——————————————————————————
e, >

CATTTGCACACACTACTAGTTCAACCAGTCTAGGGCATGTCATTCCCACACGGCCAAGCACATCTTTGCTTACTGATCTCCCAAA

GTAAACGTGTGTGATGATCAAGTTGGTCAGATCCCGTACAGTAAGGGTGTGCCGGTTCGTGTAGAAACGAATGACTAGAGGGTTT

< I
e, >

GTACAGATGGGTGGCAGGTATTTCATAGCGAAAGAAGGGGTCAAATTCTTCTTCATATAAAAAAAAATACATCACTAAGTTCACT

CATGTCTACCCACCGTCCATAAAGTATCGCTTTCTTCCCCAGTTTAAGAAGAAGTATATTTTTTTTTATGTAGTGATTCAAGTGA

< I
">

TTGGGTGAATGTCTGATGAAAGCATCCCAGCTACTCTTCTGAATAGTATGGAAGTGTGTCTGTCCAGGATTCTCACTGACTACAT

AACCCACTTACAGACTACTTTCGTAGGGTCGATGAGAAGACTTATCATACCTTCACACAGACAGGTCCTAAGAGTGACTGATGTA

2 S .- —
i i'ooiinniiel >

CAATGCGCAAATGTTCTAATCGAACATGTTTTTCAGAAGACAATGCAAGTAACAACTCATCACTCAATAAGTGGTAGTTCAGGGC

GTTACGCGTTTACAAGATTAGCTTGTACAAAAAGTCTTCTGTTACGTTCATTGTTGAGTAGTGAGTTATTCACCATCAAGTCCCG

< ISSSS————————————E————
I, >

TAGTTCTCTTAAGCCGTGACACTGATCAGCCACACAAAGGATACCTTGAAAGAAAAAAAAAATTATTTGCAAGTTTTTGTAAAAG

ATCAAGAGAATTCGGCACTGTGACTAGTCGGTGTGTTTCCTATGGAACTTTCTTTTTTTTTTAATAAACGTTCAAAAACATTTTC

< I
e, >

TTTATCTGTTGAAAAATTCAATCAAGTACATGTCCCACAAAAGTTTGTCACAGTTCCCTTACCACAAAACTATATAATTTAAAAT

AAATAGACAACTTTTTAAGTTAGTTCATGTACAGGGTGTTTTCAAACAGTGTCAAGGGAATGGTGTTTTGATATATTAAATTTTA

< I
">

GTGCATAGTTGAATTAGAAGGGAAGTAACAAACATTTAAAATCTATTACTAATTTTGTCTACAAGAAAATGAAACCAATTCTAAA

CACGTATCAACTTAATCTTCCCTTCATTGTTTGTAAATTTTAGATAATGATTAAAACAGATGTTCTTTTACTTTGGTTAAGATTT

2 S .- —
i i'ooiinniiel >

TCCCATCTATTAAAAAGAAATAAAACTCAGTTAACTCTGTCATTTAAAAAATACACCATCACTAAGGTTAGGGCATTCCAGTAAT

AGGGTAGATAATTTTTCTTTATTTTGAGTCAATTGAGACAGTAAATTTTTTATGTGGTAGTGATTCCAATCCCGTAAGGTCATTA

< ISSS——————————————————————————
I, >

GCACAGACAGTGCCATATTTTTAAAAAGTTATTACTAACACTAAACTTATAGGTTAGGTAATTACAGGACCACTGTGACGGAGGC

CGTGTCTGTCACGGTATAAAAATTTTTCAATAATGATTGTGATTTGAATATCCAATCCATTAATGTCCTGGTGACACTGCCTCCG

< I
e, >

16,745

16,830

16,915

17,000

17,085

17,170

17,255

17,340

17,425

17,510



CAAAGGACATTTTTTGAAGTTCAAAACCTAATCCTAATAAAAACAGAGTAAGATAGAACCATATAAAACTATGAATTAGGTAATG

GTTTCCTGTAAAAAACTTCAAGTTTTGGATTAGGATTATTTTTGTCTCATTCTATCTTGGTATATTTTGATACTTAATCCATTAC

< ISSS——————————————————————————
e, >

AAAGAAAACATTTACAAACTAAAGATTCTATCAAATGATCAAGTCTAATTGCTAATAGCATATAAGCAGCTTATTAAACTTATAA

TTTCTTTTGTAAATGTTTGATTTCTAAGATAGTTTACTAGTTCAGATTAACGATTATCGTATATTCGTCGAATAATTTGAATATT

< I
e, >

GAAAAAATACCAAGATATCACTAAGTATGTCAAAAATAACTACTCAATTCACATTAATGGAAATATTCATTATGACTTTCGAAGC

CTTTTTTATGGTTCTATAGTGATTCATACAGTTTTTATTGATGAGTTAAGTGTAATTACCTTTATAAGTAATACTGAAAGCTTCG

< I
">

TCTAACATACCTAGAAAGCAGTTCCCTTAGATGATTCCCTATACTTAGGGTGCCATGCTTTATAACTTACCAAAACTATCATCCT

AGATTGTATGGATCTTTCGTCAAGGGAATCTACTAAGGGATATGAATCCCACGGTACGAAATATTGAATGGTTTTGATAGTAGGA

2 S .- —
i i'ooiinniiel >

AGCAACAGATGACATTGCAAAGGTCAATGTTTGATCTCTCTGTAAGAGTTCTGTTTTTGTTTTCAGTCAGTCTCACCCTGTAGCC

TCGTTGTCTACTGTAACGTTTCCAGTTACAAACTAGAGAGACATTCTCAAGACAAAAACAAAAGTCAGTCAGAGTGGGACATCGG

< ISSSS————————————E————
I, >

CAGGCTGGAGTGCAGTGGTGTGATCTCAGCTCACTGCAGCCTCTGCCTCCCGGGTTCAAGCAATTCTCTTGCCTCAGCCTCCTGA

GTCCGACCTCACGTCACCACACTAGAGTCGAGTGACGTCGGAGACGGAGGGCCCAAGTTCGTTAAGAGAACGGAGTCGGAGGACT

< I
e, >

GTAGCTGGGACCACAGGCGTATGCCACCACGCCTGGCTAATTTTTGTATTTTTGCTGGAGACAGGGTTTCACCATGTTGGCCAGG

CATCGACCCTGGTGTCCGCATACGGTGGTGCGGACCGATTAAAAACATAAAAACGACCTCTGTCCCAAAGTGGTACAACCGGTCC

< I
">

ATAGTATCGAACTCCGGACCTCAAGTGATCCACCCATCTTGGCCTCCCAAAGTGCTGGGATTACAGATGTGAGCCACTGCACCCG

TATCATAGCTTGAGGCCTGGAGTTCACTAGGTGGGTAGAACCGGAGGGTTTCACGACCCTAATGTCTACACTCGGTGACGTGGGC

2 S .- —
i i'ooiinniiel >

GCCTACTATAAGAATTCTACCCCAAAGAGGCACCTTATATTACCTGGTAAGTTACCCATTCAATCCATTTCTTCCTTATGTTTAG

CGGATGATATTCTTAAGATGGGGTTTCTCCGTGGAATATAATGGACCATTCAATGGGTAAGTTAGGTAAAGAAGGAATACAAATC

< ISSS——————————————————————————
I, >

AAACAGGGATAGGAACAAGAAAACATACACCGTATTTTCATCTATTTATTGTTACAAGTATGATGTGCCAGGTACTAGATGTTAT

TTTGTCCCTATCCTTGTTCTTTTGTATGTGGCATAAAAGTAGATAAATAACAATGTTCATACTACACGGTCCATGATCTACAATA

< I
e, >

17,595

17,680

17,765

17,850

17,935

18,020

18,105

18,190

18,275

18,360



CCCACAAATAATTTTAAAAATCTGGAAAAGTATTATTTCTACTTTGAAGTGGAGACAGCTAGCTAAAAATAGCAAAGCTGCAATA

GGGTGTTTATTAAAATTTTTAGACCTTTTCATAATAAAGATGAAACTTCACCTCTGTCGATCGATTTTTATCGTTTCGACGTTAT

< ISSS——————————————————————————
e, >

CAAACACAGGCTAAGTGACTCTTATGTCCATGCACTTAACTACTGCTTCAGAAATGACAAGACAGAGGCCACCAATAAGCCATAG

GTTTGTGTCCGATTCACTGAGAATACAGGTACGTGAATTGATGACGAAGTCTTTACTGTTCTGTCTCCGGTGGTTATTCGGTATC

< I
e, >

CTTTATAACAGTGGGAAAAGATAGGCATTAGAATTATCAGAAGAGATAAACTGAATTACCAGAATGAGTCACCAGAAAAGAGAGT

GAAATATTGTCACCCTTTTCTATCCGTAATCTTAATAGTCTTCTCTATTTGACTTAATGGTCTTACTCAGTGGTCTTTTCTCTCA

< I
">

AATGTCTCAGTATTCAGCAACCACAAAGTTTCTGTTTTCCGCAAAGTAGGTATATACTTTATTTTTGTTTTGAGATGGAGTCTCG

TTACAGAGTCATAAGTCGTTGGTGTTTCAAAGACAAAAGGCGTTTCATCCATATATGAAATAAAAACAAAACTCTACCTCAGAGC

2 S .- —
i i'ooiinniiel >

CTCTGCCACCCAGGATGGAGTACAGGGGTGTGATCTTGGCTCACTGCAACCTCCGCCTCCCTGGTTTAAGCAATTCTCCTGCCTC

GAGACGGTGGGTCCTACCTCATGTCCCCACACTAGAACCGAGTGACGTTGGAGGCGGAGGGACCAAATTCGTTAAGAGGACGGAG

< ISSSS————————————E————
I, >

GGCCTACCAAGTAGCTGGGGTTACAGGCACACGCCACCACGCCCGGCTATTTTATATACTTTGAAATATACTCTAATTACTCAAG

CCGGATGGTTCATCGACCCCAATGTCCGTGTGCGGTGGTGCGGGCCGATAAAATATATGAAACTTTATATGAGATTAATGAGTTC

< I
e, >

GTAACCTAAGCACATCTCCGTTCCGATACCATCTCACGCCAGTTAGAATGGCAATCATTAAAAAGTCAGCAAACAACAGATGCTG

CATTGGATTCGTGTAGAGGCAAGGCTATGGTAGAGTGCGGTCAATCTTACCGTTAGTAATTTTTCAGTCGTTTGTTGTCTACGAC

< I
">

GAGAGGATATGGAGAAATAGGAACGCTATTACAGTTAGCGGCAGTGTAAATTAGTTCAACCATTGTGGAAGACAGTGTGGCAATT

CTCTCCTATACCTCTTTATCCTTGCGATAATGTCAATCGCCGTCACATTTAATCAAGTTGGTAACACCTTCTGTCACACCGTTAA

2 S .- —
i i'ooiinniiel >

CCTTAAGGATCTAGAACTAGAAATACCATTTGACCCAGCAATACCATTACTGGGTATATACCCAAAGGATTATAAATCATTCTAC

GGAATTCCTAGATCTTGATCTTTATGGTAAACTGGGTCGTTATGGTAATGACCCATATATGGGTTTCCTAATATTTAGTAAGATG

< ISSS——————————————————————————
I, >

TATAAAGACACATGCCCATGTATGTTTACTGTGGCACTGTTCACAATAGCAAAGACTTGGAACCAACCCAAATGCCCATCAATGA

ATATTTCTGTGTACGGGTACATACAAATGACACCGTGACAAGTGTTATCGTTTCTGAACCTTGGTTGGGTTTACGGGTAGTTACT

< I
e, >

18,445

18,530

18,615

18,700

18,785

18,870

18,955

19,040

19,125

19,210



TAGACTAAAGAAAGAAAACATGGCACATATGCACCATGGAATACTATGCAGCCATAAAAAGGGATGAGTTCATGTCCTTTGCAGG

ATCTGATTTCTTTCTTTTGTACCGTGTATACGTGGTACCTTATGATACGTCGGTATTTTTCCCTACTCAAGTACAGGAAACGTCC

< ISSS——————————————————————————
e, >

GACATGGATGAAGCTGGAAACCATCATTCTCAGCAAACTAACACAAGAACAGAAAACCAGACACCGCATGTTCTCACTCATAAGC

CTGTACCTACTTCGACCTTTGGTAGTAAGAGTCGTTTGATTGTGTTCTTGTCTTTTGGTCTGTGGCGTACAAGAGTGAGTATTCG

< I
e, >

GAGAGTTGAACAATGAGAACACATGGACACCGGGAGGGGAACCTCACACGCTGGTGCCTGTCGGGAGTTGGGGGGCTAGGGGAGG

CTCTCAACTTGTTACTCTTGTGTACCTGTGGCCCTCCCCTTGGAGTGTGCGACCACGGACAGCCCTCAACCCCCCGATCCCCTCC

< I
">

AATAGCATTAGGAGAAATACCTAATGTAGATGACAGGTTGATGGGTGCAGCAAACCACCGTGGCACGTGTATATCTATGTAACAA

TTATCGTAATCCTCTTTATGGATTACATCTACTGTCCAACTACCCACGTCGTTTGGTGGCACCGTGCACATATAGATACATTGTT

2 S .- —
i i'ooiinniiel >

ACCTGCATGTTCTGCACATGTACTCCAGAACTTAAAGTATAATAATAATTAAAAAAAAACACACAGACATGGGAAATGGTAGCTA

TGGACGTACAAGACGTGTACATGAGGTCTTGAATTTCATATTATTATTAATTTTTTTTTGTGTGTCTGTACCCTTTACCATCGAT

< ISSSS————————————E————
I, >

ACCATTCAAATGAAAGAAACTGTGGAGTATCATTTAATAACTACAAAAGCAGTTGTGGCAGGCGTAATTCTCAAAATGGCCTCCA

TGGTAAGTTTACTTTCTTTGACACCTCATAGTAAATTATTGATGTTTTCGTCAACACCGTCCGCATTAAGAGTTTTACCGGAGGT

< I
e, >

AGATCCCACACCCTAATGCCTAGCATCTGTGAATTCCATAAGATATCATGCCCATGATTATGATATATGGTACAGCTGAGCATAT

TCTAGGGTGTGGGATTACGGATCGTAGACACTTAAGGTATTCTATAGTACGGGTACTAATACTATATACCATGTCGACTCGTATA

< I
">

AAAAGATTATCTGGATGGTCCTAGTCTAATCATATGAGCCCCTTTTAAAGCAGTTTCCTCTGGCTGATTGCAGAAGAGGAAGTCA

TTTTCTAATAGACCTACCAGGATCAGATTAGTATACTCGGGGAAAATTTCGTCAAAGGAGACCGACTAACGTCTTCTCCTTCAGT

2 S .- —
i i'ooiinniiel >

GAGAGATTCAAAATGCAAAGGGGACTCAATGTGTTATTGCTGGCTCTAAGCTAGAGGGGGCCAAAAAAGAAAAATCACAACCAGC

CTCTCTAAGTTTTACGTTTCCCCTGAGTTACACAATAACGACCGAGATTCGATCTCCCCCGGTTTTTTCTTTTTAGTGTTGGTCG

< ISSS——————————————————————————
I, >

CTCTAAGAGCAGAAAGACCCCCTAACAGCCTCCTGCTGACAGCCAATAAGGAAACTGGATGTCAGTCCAACAATCACAAGGAACT

GAGATTCTCGTCTTTCTGGGGGATTGTCGGAGGACGACTGTCGGTTATTCCTTTGACCTACAGTCAGGTTGTTAGTGTTCCTTGA

< I
e, >

19,295

19,380

19,465

19,550

19,635

19,720

19,805

19,890

19,975

20,060



AAATTCAGCCAATAACTTGAATGAGCGTGGAGGTGGATTCTTCTGCAGAGCCTCCAGGTAAGAGCCCAGCCTTCCTGACATTTTC

TTTAAGTCGGTTATTGAACTTACTCGCACCTCCACCTAAGAAGACGTCTCGGAGGTCCATTCTCGGGTCGGAAGGACTGTAAAAG

< ISSS——————————————————————————
e, >

CTCTCAGCCTTTTAAGATTTTAAGCAGAGAAGCCACTTGAGCCCTAACTACAGCTCTAATGTACAGAACAGTGGAGCAAATAAAT

GAGAGTCGGAAAATTCTAAAATTCGTCTCTTCGGTGAACTCGGGATTGATGTCGAGATTACATGTCTTGTCACCTCGTTTATTTA

< I
e, >

GGGTGTTGGTTTAAGCTGCTTTGTGTATAGCTGTCAGTTATGTACCAGTAAGAACATAGTTCCAAGTATTTAAAAACATAACACA

CCCACAACCAAATTCGACGAAACACATATCGACAGTCAATACATGGTCATTCTTGTATCAAGGTTCATAAATTTTTGTATTGTGT

< I
">

GTGACAAAAGTAAAATAAAACTAGGGCACTATTACGACTCAATAAATTAAGACAAATAACCCAAATTAGAAAATAGGCAAAGGGG

CACTGTTTTCATTTTATTTTGATCCCGTGATAATGCTGAGTTATTTAATTCTGTTTATTGGGTTTAATCTTTTATCCGTTTCCCC

2 S .- —
i i'ooiinniiel >

CTGGGTGCAGTGGCTTACACCTGTAATCCCAGCACTTTGGGAGGCCAAAGCGGACGGATTGCCTGAGGTCAGAAGTTCGCGACCA

GACCCACGTCACCGAATGTGGACATTAGGGTCGTGAAACCCTCCGGTTTCGCCTGCCTAACGGACTCCAGTCTTCAAGCGCTGGT

< ISSSS————————————E————
I, >

GCCTGGCCAACACGGTGAAACCCCATCTCTACTAAAAATACAAAAATTAGCCGGATGTGGTGGCGGGCACCTGTAATCCCAGCTA

CGGACCGGTTGTGCCACTTTGGGGTAGAGATGATTTTTATGTTTTTAATCGGCCTACACCACCGCCCGTGGACATTAGGGTCGAT

< I
e, >

CTCAGGAGGCTGAGGCAGGAGAATCACCTGAACCCGGGAGGCGGAGGTTGCAGTGAGCCGAGATCAATGCCACTGCACTCTCCAG

GAGTCCTCCGACTCCGTCCTCTTAGTGGACTTGGGCCCTCCGCCTCCAACGTCACTCGGCTCTAGTTACGGTGACGTGAGAGGTC

< I
">

CCTGGGCAACAAGAAGGAGACTTTGTCTCCAAAAAAAAAAAAAAAAAATAGGCAAAGGATCTGAATAGACATTTCTCCAAAGAAG

GGACCCGTTGTTCTTCCTCTGAAACAGAGGTTTTTTTTTTTTTTTTTTATCCGTTTCCTAGACTTATCTGTAAAGAGGTTTCTTC

2 S .- —
i i'ooiinniiel >

ATATACAAATGGCCAAGAAGCACCATGAAAAGACAGTCAAGGTCAGGCACGGTGGCTCTCGCCTATAATCCCAGCACTTTGGGAA

TATATGTTTACCGGTTCTTCGTGGTACTTTTCTGTCAGTTCCAGTCCGTGCCACCGAGAGCGGATATTAGGGTCGTGAAACCCTT

< ISSS——————————————————————————
I, >

GCTGAGGTGGGAGGAACACTTGAGCCCATGAGTTCGAGACTAGCCTAGGCAACCAGGCAAAACCCCATCTCTACAAAAATTACAA

CGACTCCACCCTCCTTGTGAACTCGGGTACTCAAGCTCTGATCGGATCCGTTGGTCCGTTTTGGGGTAGAGATGTTTTTAATGTT

< I
e, >

20,145

20,230

20,315

20,400

20,485

20,570

20,655

20,740

20,825

20,910



AGTATTAGCCGGGCATAATGGCGTATGCCTGTGGTCCCAGCTACTTGGGAGGCTGAGGTGAGAAGATCGTTTAAGCCCAGGAGGT

TCATAATCGGCCCGTATTACCGCATACGGACACCAGGGTCGATGAACCCTCCGACTCCACTCTTCTAGCAAATTCGGGTCCTCCA

< ISSS——————————————————————————
e, >

CCAGACTGCAGTAAGCCAGGATCACGCCACTCCACTCCAGCCTGGGCGACAGAGTGAGACCCTGTCTCAAAAAAAAAAAAAAAAA

GGTCTGACGTCATTCGGTCCTAGTGCGGTGAGGTGAGGTCGGACCCGCTGTCTCACTCTGGGACAGAGTTTTTTTTTTTTTTTTT

< I
e, >

AGATACTCAACATCATTAGTCAACAAGAAAATGTAAATCAAAACCACAATGAGTTTACACCCCCTAGCATGGCTATAATCAAAAA

TCTATGAGTTGTAGTAATCAGTTGTTCTTTTACATTTAGTTTTGGTGTTACTCAAATGTGGGGGATCGTACCGATATTAGTTTTT

< I
">

GACAAATAAGTGTTAGAAGACACTGCTAGTGGCTATGTAAAGTGGTACACAGCAGCTTTGGAAAACAGCCTGGCATTACCTCAAA

CTGTTTATTCACAATCTTCTGTGACGATCACCGATACATTTCACCATGTGTCGTCGAAACCTTTTGTCGGACCGTAATGGAGTTT

2 S .- —
i i'ooiinniiel >

TGGGGAGTATGATCACTAGGTATGTACCTAAGAGAAATTAAACCATATGTCCGCACAAAATTTGTACATAAATGTGCACAGCAGC

ACCCCTCATACTAGTGATCCATACATGGATTCTCTTTAATTTGGTATACAGGCGTGTTTTAAACATGTATTTACACGTGTCGTCG

< ISSSS————————————E————
I, >

ATTATTCATAAGTCAAAAGGTAGATTTCCATTTATATGAAATGTCCAGAACAGGCAAATCTACAGAGACAGAAAATAGATTAGTG

TAATAAGTATTCAGTTTTCCATCTAAAGGTAAATATACTTTACAGGTCTTGTCCGTTTAGATGTCTCTGTCTTTTATCTAATCAC

< I
e, >

GTTGTTGAGGGATGGCTGGGATGGAGGTTTTGGGGGCAACAGCTAAGAGGTATGTGGTTTCTTTTTAGAATAATAAAAGCATTCT

CAACAACTCCCTACCGACCCTACCTCCAAAACCCCCGTTGTCGATTCTCCATACACCAAAGAAAAATCTTATTATTTTCGTAAGA

< I
">

AAAATTGTGGTGATGCATGCACTACTCTACCAATACACTAAAAATCAATAAATTGTACATTTTAAATGAGAATTGTGAATTATAT

TTTTAACACCACTACGTACGTGATGAGATGGTTATGTGATTTTTAGTTATTTAACATGTAAAATTTACTCTTAACACTTAATATA

2 S .- —
i i'ooiinniiel >

GCCAATAAAGCTGTTAAAAAATTGGTGATTAGTGGTGGTACTATAAATTCATACAACTCATTTGGAAAAAAAAAATATGGCAAAA

CGGTTATTTCGACAATTTTTTAACCACTAATCACCACCATGATATTTAAGTATGTTGAGTAAACCTTTTTTTTTTATACCGTTTT

< ISSS——————————————————————————
I, >

AGCACAAAGACCTTTGTCCTAGGACTTCCACTTCTTAAGAATGTACCCTAAGGAAGAAATTAATACAAGCAAACTGCTATAAGCC

TCGTGTTTCTGGAAACAGGATCCTGAAGGTGAAGAATTCTTACATGGGATTCCTTCTTTAATTATGTTCGTTTGACGATATTCGG

< I
e, >

20,995

21,080

21,165

21,250

21,335

21,420

21,505

21,590

21,675

21,760



AATTTTTTTTTTAATCACAGCAAAAAAGGTAAAAACAAGTGTCCAACTTTAGAACTATAATGCAATGTTGGCTTTATAGGGAACT

TTAAAAAAAAAATTAGTGTCGTTTTTTCCATTTTTGTTCACAGGTTGAAATCTTGATATTACGTTACAACCGAAATATCCCTTGA

< ISSS——————————————————————————
e, >

AAGTAACTAAATGTTCATTAGTTCAACCTGATAATTAATATTAAGGAAGCAACAGGCAAACTAACCTAGAGGTCCAGTTACAGAC

TTCATTGATTTACAAGTAATCAAGTTGGACTATTAATTATAATTCCTTCGTTGTCCGTTTGATTGGATCTCCAGGTCAATGTCTG

< I
e, >

AATTATAACAACTATAGGAAATGAAAGAAAATTGATTAAATGTTCAGTGAGGAAAGTAGAATACAGTCCCTAATTTCAACTTAGA

TTAATATTGTTGATATCCTTTACTTTCTTTTAACTAATTTACAAGTCACTCCTTTCATCTTATGTCAGGGATTAAAGTTGAATCT

< I
">

GAAACTGTCCAAATATGCAAAAGATAGATAGAAAATATGAAAATATGAAATTTCAACTGAAATCTTATGTGGTTATGCTCTTCAA

CTTTGACAGGTTTATACGTTTTCTATCTATCTTTTATACTTTTATACTTTAAAGTTGACTTTAGAATACACCAATACGAGAAGTT

2 S .- —
i i'ooiinniiel >

ATAGAAAGTATTACAAGTGTTCTTTCTTTTTTTTGAGACAGAGTCTCGCTCTGTTGCCAGGCTGGAGCACAGTGGTGCGACCTCG

TATCTTTCATAATGTTCACAAGAAAGAAAAAAAACTCTGTCTCAGAGCGAGACAACGGTCCGACCTCGTGTCACCACGCTGGAGC

< ISSSS————————————E————
I, >

GCTCACTGCAACCTCCGCCTCCCGGATTCAAACGATTTTCCTGCCTCAGCCTCCCAAGTAGCTGGGACTACAGGCGTGCACCACC

CGAGTGACGTTGGAGGCGGAGGGCCTAAGTTTGCTAAAAGGACGGAGTCGGAGGGTTCATCGACCCTGATGTCCGCACGTGGTGG

< I
e, >

ATGCCCAGCTAATTTTTGTATTTTTAGTAGAGACGGGCTTTCACCATGTTGGCCAGGATGGTCTGGATCTCTTGACCTCGTGATC

TACGGGTCGATTAAAAACATAAAAATCATCTCTGCCCGAAAGTGGTACAACCGGTCCTACCAGACCTAGAGAACTGGAGCACTAG

< I
">

TGCCTGCCTCGGCCTCCCAAAGTGCTGGGATTAACAGACGTGAGCCAACGTGCCCAGCTGTATTAAAAAGTATTCTTTCTCTTCC

ACGGACGGAGCCGGAGGGTTTCACGACCCTAATTGTCTGCACTCGGTTGCACGGGTCGACATAATTTTTCATAAGAAAGAGAAGG

2 S .- —
i i'ooiinniiel >

CTTCCCTTCCTGAAGAACTAGTCCAAAAGTCATTATGAAACCAACTTTGCAAAATTATGACCGTGAAAGAAATCAGACCTAACCG

GAAGGGAAGGACTTCTTGATCAGGTTTTCAGTAATACTTTGGTTGAAACGTTTTAATACTGGCACTTTCTTTAGTCTGGATTGGC

< ISSS——————————————————————————
I, >

ACCCTATCTTGCTTCTAACCCTTAAGCTGCCCTGGTTCATTCCTGGGCATAGGCCGAATTAACTTTGGGAAGGAATTCGGTTCAC

TGGGATAGAACGAAGATTGGGAATTCGACGGGACCAAGTAAGGACCCGTATCCGGCTTAATTGAAACCCTTCCTTAAGCCAAGTG

< I
e, >

21,845

21,930

22,015

22,100

22,185

22,270

22,355

22,440

22,525

22,610



GGTTTGACTCTGAAACAAAACTGGTAACCGCCGTTTCACAAAAAGACCCCTCCTTCTTGCCGGGGTCCAGTCTGCCTTTGCAGGA

CCAAACTGAGACTTTGTTTTGACCATTGGCGGCAAAGTGTTTTTCTGGGGAGGAAGAACGGCCCCAGGTCAGACGGAAACGTCCT

< ISSS——————————————————————————
e, >

CTTCCAAACTAGCTACAAGATTAGAAATTACAATGTGGGGGTCATGAAGCCTCTGGCTCCAAGAGTCTGAACCTCCCCAAATTGC

GAAGGTTTGATCGATGTTCTAATCTTTAATGTTACACCCCCAGTACTTCGGAGACCGAGGTTCTCAGACTTGGAGGGGTTTAACG

< I
e, >

TCCTGGCAATAACATGATTATTGTAAAACCTAAGAACAGTGCTTGAGATATTTTGCAAACCCTGCACTAGATGGATCAGCTGACA

AGGACCGTTATTGTACTAATAACATTTTGGATTCTTGTCACGAACTCTATAAAACGTTTGGGACGTGATCTACCTAGTCGACTGT

< I
">

CCATCCAGACTGGTAATCTGGGCCAACTGGTTCTGCCATGGCACCTAGGAACAGAAGACATTAAGAAAACCTAACTCTGACCCCT

GGTAGGTCTGACCATTAGACCCGGTTGACCAAGACGGTACCGTGGATCCTTGTCTTCTGTAATTCTTTTGGATTGAGACTGGGGA

2 S .- —
i i'ooiinniiel >

TATAATTCCATCTCCAAACTGACCAATCAGCACTTCCCAAGCCCCTACCTGCCAAATTATCTTTAAAAATTCTGATCTCCAAATG

ATATTAAGGTAGAGGTTTGACTGGTTAGTCGTGAAGGGTTCGGGGATGGACGGTTTAATAGAAATTTTTAAGACTAGAGGTTTAC

< ISSSS————————————E————
I, >

CTCGGGAAGACTGATTTGAGTAATAACAAAACTCTAGTCTCCCACACAGCCGGCTCTGCGTGAATTACTCTTTCTTCATTGCAAT

GAGCCCTTCTGACTAAACTCATTATTGTTTTGAGATCAGAGGGTGTGTCGGCCGAGACGCACTTAATGAGAAAGAAGTAACGTTA

< I
e, >

TCCCATCTTGATAAATCGGTTCTGTCTGGGCAACGGACAAGGTGAACCCATTGGGCGGATCCCACAATTAAGTGGGATCAAGTAA

AGGGTAGAACTATTTAGCCAAGACAGACCCGTTGCCTGTTCCACTTGGGTAACCCGCCTAGGGTGTTAATTCACCCTAGTTCATT

< I
">

GCTTATACTATACTATCAGAACTGTTGTGTATATTTAATAAAAATGAATGAACACAGAATATACCAGAATAAAGAGAACTATGAA

CGAATATGATATGATAGTCTTGACAACACATATAAATTATTTTTACTTACTTGTGTCTTATATGGTCTTATTTCTCTTGATACTT

2 S .- —
i i'ooiinniiel >

CTCACAGTTTTATAGAGAAATCAGAGACATAAAGACTCATACAATGTGTTAAATGCTAGCAATAAAGTTCACAGTGTTCTGGAAA

GAGTGTCAAAATATCTCTTTAGTCTCTGTATTTCTGAGTATGTTACACAATTTACGATCGTTATTTCAAGTGTCACAAGACCTTT

< ISSS——————————————————————————
I, >

TACACAGGTAGGAAATCTCAACCAGAAAGGAGAAGTTCCCTTCTCCTACGTTGACAGGCAGGTCAACAAAGATCACATCTGAGCT

ATGTGTCCATCCTTTAGAGTTGGTCTTTCCTCTTCAAGGGAAGAGGATGCAACTGTCCGTCCAGTTGTTTCTAGTGTAGACTCGA

< I
e, >

22,695

22,780

22,865

22,950

23,035

23,120

23,205

23,290

23,375

23,460



GAATTCTGAAGCCTGGGCTGGCTGGAGTTAGCAAGGGGAAGTTAAAACATTTGAGCAAGTATTCCACAGGGTAAAGTGTACTGAG

CTTAAGACTTCGGACCCGACCGACCTCAATCGTTCCCCTTCAATTTTGTAAACTCGTTCATAAGGTGTCCCATTTCACATGACTC

< ISSS——————————————————————————
e, >

CAACCACAAACAAAGGTAACAAACAAAAATCTGTAGTTCCATAGGACCCAAGTAAAAGCTCCACGTGAGTGACCAGCAAGAGACA

GTTGGTGTTTGTTTCCATTGTTTGTTTTTAGACATCAAGGTATCCTGGGTTCATTTTCGAGGTGCACTCACTGGTCGTTCTCTGT

< I
e, >

GGTGGAGGTCAAGATACAAAAGGACCTTGTACACTATGAAGCCAGGAAGCACAGACTTTACTCTGAAAGCAGAGCTATACAGTAA

CCACCTCCAGTTCTATGTTTTCCTGGAACATGTGATACTTCGGTCCTTCGTGTCTGAAATGAGACTTTCGTCTCGATATGTCATT

< I
">

ATATAAAAATGTAATCAAGGTCATATAAGAACTAACTGCCAAAGCCTATTCTTAACTTCTGTTTTATAACAGGCAGTGGTAATCT

TATATTTTTACATTAGTTCCAGTATATTCTTGATTGACGGTTTCGGATAAGAATTGAAGACAAAATATTGTCCGTCACCATTAGA

2 S .- —
i i'ooiinniiel >

GTAAGTGGCAGAGAGGGCTAAGAAAATACAATAGACCTAGCCATTCTCATCACCAGGAGTCTCCTGTGGGAGAAAAGAGAATGAG

CATTCACCGTCTCTCCCGATTCTTTTATGTTATCTGGATCGGTAAGAGTAGTGGTCCTCAGAGGACACCCTCTTTTCTCTTACTC

< ISSSS————————————E————
I, >

CAAGGAGACTTGGGAGAATGAGCAAGCAATCTCCATCTAAAATGGAATCATTTCTTAGGAGAAGGCTGACCTTTGGCAATGGCAA

GTTCCTCTGAACCCTCTTACTCGTTCGTTAGAGGTAGATTTTACCTTAGTAAAGAATCCTCTTCCGACTGGAAACCGTTACCGTT

< I
e, >

GAAGGTTGGAAGTGTTTTTGTAAAGATCAAAGATTTGTCACTATACCTTAAAGAACAGGTTTCCCAAATAACACAGCTAAAGGAT

CTTCCAACCTTCACAAAAACATTTCTAGTTTCTAAACAGTGATATGGAATTTCTTGTCCAAAGGGTTTATTGTGTCGATTTCCTA

< I
">

CAGCAAACATGTCAATAGTGGGAGGAGTCAGAAATTAAACAGCAGACAGTAGTATAATACAGTAGTAGGGTTTATACTCTCTTTT

GTCGTTTGTACAGTTATCACCCTCCTCAGTCTTTAATTTGTCGTCTGTCATCATATTATGTCATCATCCCAAATATGAGAGAAAA

2 S .- —
i i'ooiinniiel >

CAATACAAACCACCTGGAATTTAAGTAATCTCAAACTGAATAATGTAGTAATGCTCAGAAAATCCTATATAAGAGAAACTGGAAA

GTTATGTTTGGTGGACCTTAAATTCATTAGAGTTTGACTTATTACATCATTACGAGTCTTTTAGGATATATTCTCTTTGACCTTT

< ISSS——————————————————————————
I, >

GAGCTATTATAATGCTCTTCTTGCATTTGATGGGTTCTTGGCTCCAAAATTCAACTTAGGAAAAACATCATCTTGCAAAATCTAA

CTCGATAATATTACGAGAAGAACGTAAACTACCCAAGAACCGAGGTTTTAAGTTGAATCCTTTTTGTAGTAGAACGTTTTAGATT

< I
e, >

23,545

23,630

23,715

23,800

23,885

23,970

24,055

24,140

24,225

24,310



GGCTACCACTTAGTACAACTTAGTTGTACAACTTAGTACAACTCTTCTCCCTCTACATAGTGAGAAGAAAAGCAATTATGTGACT

CCGATGGTGAATCATGTTGAATCAACATGTTGAATCATGTTGAGAAGAGGGAGATGTATCACTCTTCTTTTCGTTAATACACTGA

< ISSS——————————————————————————
e, >

GCTCTGACTCAAAATCTACCCTATTAGCTCAACTACAATGAGAAAAAACTCTACTGTAATTAATGGAGCACCTCAGGCTGACCTC

CGAGACTGAGTTTTAGATGGGATAATCGAGTTGATGTTACTCTTTTTTGAGATGACATTAATTACCTCGTGGAGTCCGACTGGAG

< I
e, >

ATACTGTCCTTTCCTCTTTTTTTTCCTGTTCATTTTCTAGCATGTGCTATTCATAAATTTATCAAATAAGATTAGAAAATAAGCT

TATGACAGGAAAGGAGAAAAAAAAGGACAAGTAAAAGATCGTACACGATAAGTATTTAAATAGTTTATTCTAATCTTTTATTCGA

< I
">

GAAAGTCAGTGTCTAGGCTAGTAACCCTACAGAACTTATGCTATTCTATTACTACATTAAAAATATTTTAAAGAGATGAAGCAGT

CTTTCAGTCACAGATCCGATCATTGGGATGTCTTGAATACGATAAGATAATGATGTAATTTTTATAAAATTTCTCTACTTCGTCA

2 S .- —
i i'ooiinniiel >

CATATTAATCCACCTTCAAGGTTAATGATCATAGTTTTTTCTAATTTGAACATAGCAATGCATTTTACTAAAATGTGTCTAGCAA

GTATAATTAGGTGGAAGTTCCAATTACTAGTATCAAAAAAGATTAAACTTGTATCGTTACGTAAAATGATTTTACACAGATCGTT

< ISSSS————————————E————
I, >

AAAACACAACATACCTGCTGGAGAGACATGAGGACAGCTGCTCATTTTCAACAGCTTGAGTGTATCACTATTGTTGGCCACTAGT

TTTTGTGTTGTATGGACGACCTCTCTGTACTCCTGTCGACGAGTAAAAGTTGTCGAACTCACATAGTGATAACAACCGGTGATCA

< I
e, >

ACTTTGAGAGATGGATCATCTACTGGAGTATCATCTATCTTAAGCGAAGACAGGGATTTGGAGTTTACGAACACAACTGTCAGTG

TGAAACTCTCTACCTAGTAGATGACCTCATAGTAGATAGAATTCGCTTCTGTCCCTAAACCTCAAATGCTTGTGTTGACAGTCAC

< I
">

CAGAGATAAAGTGAGACTGAAAAGCAAAAAAAATAAAATAAAAATTATTTCAATTTTTAGAAATGAGAATCAAGGGGTTTCCTAG

GTCTCTATTTCACTCTGACTTTTCGTTTTTTTTATTTTATTTTTAATAAAGTTAAAAATCTTTACTCTTAGTTCCCCAAAGGATC

2 S .- —
i i'ooiinniiel >

TACTACAGTTTATCTGAACCATAATGACATATTAATATTTTGTAAATGTTTTAGGGGTGGCATCCCTTCACTCTGTTGTTGGGAA

ATGATGTCAAATAGACTTGGTATTACTGTATAATTATAAAACATTTACAAAATCCCCACCGTAGGGAAGTGAGACAACAACCCTT

< ISSS——————————————————————————
I, >

TATGGTAAAAATAGGTGACTATCTGTCATCTTTGAGAAGAGTCTATTTATGTGTGGGGGAAAAAAGCATTTCAAGCCTCAGGATA

ATACCATTTTTATCCACTGATAGACAGTAGAAACTCTTCTCAGATAAATACACACCCCCTTTTTTCGTAAAGTTCGGAGTCCTAT

< I
e, >

24,395

24,480

24,565

24,650

24,735

24,820

24,905

24,990

25,075

25,160



AGTGTCTCTAAATCAGAGAAACCACTGGTAAGTAAAAAGAGGAATTCTGGAACCCAGGATGAGAATCTCTCTCAGACACTTCATT

TCACAGAGATTTAGTCTCTTTGGTGACCATTCATTTTTCTCCTTAAGACCTTGGGTCCTACTCTTAGAGAGAGTCTGTGAAGTAA

< ISSS——————————————————————————
e, >

TTGCCATATCTGGAAACCCTAGTGTTCTATAACACTAAACTGCATTTCTTTTCTGTTTGATAGTTATGACCACTAAATAGTAACT

AACGGTATAGACCTTTGGGATCACAAGATATTGTGATTTGACGTAAAGAAAAGACAAACTATCAATACTGGTGATTTATCATTGA

< I
e, >

ATTAACACCATCATTAAAAATTAATAATTTATTCAAAATCTATGACAGACTCATTTGAGATATGAAAACTCATAGAAAATTTGAT

TAATTGTGGTAGTAATTTTTAATTATTAAATAAGTTTTAGATACTGTCTGAGTAAACTCTATACTTTTGAGTATCTTTTAAACTA

< I
">

TATAAAACAATCAAAATAATACTTAAAATTCCAAGTTTAAAACTCCTTCAAATGTTATCTACAATATTTTCAAGTCTTCTATTTT

ATATTTTGTTAGTTTTATTATGAATTTTAAGGTTCAAATTTTGAGGAAGTTTACAATAGATGTTATAAAAGTTCAGAAGATAAAA

2 S .- —
i i'ooiinniiel >

AATGTATTTTGATCCACAAAAGCACCAATGAGTATCATTCATCATATATGTATATATTTGTATGTATGTACATATGTGTATATAC

TTACATAAAACTAGGTGTTTTCGTGGTTACTCATAGTAAGTAGTATATACATATATAAACATACATACATGTATACACATATATG

< ISSSS————————————E————
I, >

ACACATACACACACACACGTTATATATCTGTTGGACAGGATTTGATCTAAAGGAATCAATGTAGGCAAACAGGAATTAAAGCATT

TGTGTATGTGTGTGTGTGCAATATATAGACAACCTGTCCTAAACTAGATTTCCTTAGTTACATCCGTTTGTCCTTAATTTCGTAA

< I
e, >

CTCAAAGTATGCAGCTCTCAATCGGAGCTAAGATATGAGTTGAAACCACTGGGCAAAGAATCTAGGAGAGTAAAGAAAGGCTAAT

GAGTTTCATACGTCGAGAGTTAGCCTCGATTCTATACTCAACTTTGGTGACCCGTTTCTTAGATCCTCTCATTTCTTTCCGATTA

< I
">

ACATGGTCTAACACATTCCTCTCTACAAAACCAACTTCATGCTCCAGTTAAGCTTTATAAATTCTCTACAGGAGTGAAAAAGGAT

TGTACCAGATTGTGTAAGGAGAGATGTTTTGGTTGAAGTACGAGGTCAATTCGAAATATTTAAGAGATGTCCTCACTTTTTCCTA

2 S .- —
i i'ooiinniiel >

AAGGGCAGGCTAAGAGCCAAGAAAGTATAATGAAACATTACTTTTTTTTTTTTTTGAGACAGAGTACTGTTCTTGTCACCCAGGC

TTCCCGTCCGATTCTCGGTTCTTTCATATTACTTTGTAATGAAAAAAAAAAAAAACTCTGTCTCATGACAAGAACAGTGGGTCCG

< ISSS——————————————————————————
I, >

TGGAGTGCACTGGCACTCCTTAGCTCACTACAACCTTGAACTCCTGAACTTAAGCAATCCTGTTTCATCCTCCCTAGTAGCTAAG

ACCTCACGTGACCGTGAGGAATCGAGTGATGTTGGAACTTGAGGACTTGAATTCGTTAGGACAAAGTAGGAGGGATCATCGATTC

< I
e, >

25,245

25,330

25,415

25,500

25,585

25,670

25,755

25,840

25,925

26,010



ACTATAGGTGTGAGCCACCATACCCAGCTAACTTTTTTTTTTTGTAGAGATGGGTCTTGCTATGCTGCCCAGGCTGATCTTGAAC

TGATATCCACACTCGGTGGTATGGGTCGATTGAAAAAAAAAAACATCTCTACCCAGAACGATACGACGGGTCCGACTAGAACTTG

< ISSS——————————————————————————
e, >

TCCTGGCCACAACAGAACCTCCTGCCTCGGCTTCCCAAAGTACTCCAATTATAGCTGTGAGCTACCACACCCAACCAAAACACTA

AGGACCGGTGTTGTCTTGGAGGACGGAGCCGAAGGGTTTCATGAGGTTAATATCGACACTCGATGGTGTGGGTTGGTTTTGTGAT

< I
e, >

CCTTCTTGATCACAATTCCCTAATTTACTTTTTCCCTACTGTGATTAAACAACTGGTTAACTAGATTTTGATAAACTATTTAACT

GGAAGAACTAGTGTTAAGGGATTAAATGAAAAAGGGATGACACTAATTTGTTGACCAATTGATCTAAAACTATTTGATAAATTGA

< I
">

ACTTAAATGTTAATATTTTTCTCCTAATATTTTCATATCAAACTCAATTATATCTTGTACAAACATATTTCATTTGCAGTCTAAT

TGAATTTACAATTATAAAAAGAGGATTATAAAAGTATAGTTTGAGTTAATATAGAACATGTTTGTATAAAGTAAACGTCAGATTA

2 S .- —
i i'ooiinniiel >

GAGTGCATCACTGACGTCTTTCCCCATTTCCCCAATTTAGCTCTGGACAAAAACATTTCTTCTATGTTCTCTTCAGTTCTCTTGG

CTCACGTAGTGACTGCAGAAAGGGGTAAAGGGGTTAAATCGAGACCTGTTTTTGTAAAGAAGATACAAGAGAAGTCAAGAGAACC

< ISSSS————————————E————
I, >

GATTTCCAAAATATTGCAACGCCCTACTTCAATCTTCTACCAAAGCCATAAAAGGAAAAGAAAAAAAGAAAAACAGTTATTAAGT

CTAAAGGTTTTATAACGTTGCGGGATGAAGTTAGAAGATGGTTTCGGTATTTTCCTTTTCTTTTTTTCTTTTTGTCAATAATTCA

< I
e, >

ATCCTAGCCTCACTTAATAAGGGAAGAAGCATTCTTTCCATTAGCTCCATTCATGGTTCCCAAATTAGTACTAGATATATGCATA

TAGGATCGGAGTGAATTATTCCCTTCTTCGTAAGAAAGGTAATCGAGGTAAGTACCAAGGGTTTAATCATGATCTATATACGTAT

< I
">

GTGATAAGAAAAAAAAGAAAATTAAATTATGTTCAACATATCCTTTAATATGGTATACATACATACCATATGAGTCAGTATGTAT

CACTATTCTTTTTTTTCTTTTAATTTAATACAAGTTGTATAGGAAATTATACCATATGTATGTATGGTATACTCAGTCATACATA

2 S .- —
i i'ooiinniiel >

ATTTGTATTTTAGCTATGGTAGGTACACTAAAAATCAATTCAGATTGTTTCATTTCCTATTTGAAGCTTGAAGGTGGCGCTATAC

TAAACATAAAATCGATACCATCCATGTGATTTTTAGTTAAGTCTAACAAAGTAAAGGATAAACTTCGAACTTCCACCGCGATATG

< ISSS——————————————————————————
I, >

CATGTAACTAGTATTTCTTAGCGTGAGTTCCTTTAACCATCTTAATCAGAATCACCTGGACTGCTCACAGGAAGAGAAGACTTAG

GTACATTGATCATAAAGAATCGCACTCAAGGAAATTGGTAGAATTAGTCTTAGTGGACCTGACGAGTGTCCTTCTCTTCTGAATC

< I
e, >

26,095

26,180

26,265

26,350

26,435

26,520

26,605

26,690

26,775

26,860



AATCACCCCGAATTTGAAAAAGGGATAGAAATCCAAAATTTAGGAGGCTATTCAGAAGATTTTTACACATTAAGTCGGAGTACCA

TTAGTGGGGCTTAAACTTTTTCCCTATCTTTAGGTTTTAAATCCTCCGATAAGTCTTCTAAAAATGTGTAATTCAGCCTCATGGT

< ISSS——————————————————————————
e, >

CAATGATCTTTCTGTACTTAGGATCTTAAAATATTAAGATAATCAGATTCTCCTGCCCATTTCCCTTATTTTATATGTGAAGAAA

GTTACTAGAAAGACATGAATCCTAGAATTTTATAATTCTATTAGTCTAAGAGGACGGGTAAAGGGAATAAAATATACACTTCTTT

< I
e, >

AACATTTTATCTCAAAATATACATATGTAATGAAAATGTTTCAAAATCAATTAAGACTTTGACATCAACTGGTGATTTATTTGGT

TTGTAAAATAGAGTTTTATATGTATACATTACTTTTACAAAGTTTTAGTTAATTCTGAAACTGTAGTTGACCACTAAATAAACCA

< I
">

ACAGACATTCCACTGAAACGACCACTTGGGTTAATATATTCAATTTAGTTATATTCCCTCCTCAATCATCCTAGTACATTAAACT

TGTCTGTAAGGTGACTTTGCTGGTGAACCCAATTATATAAGTTAAATCAATATAAGGGAGGAGTTAGTAGGATCATGTAATTTGA

2 S .- —
i i'ooiinniiel >

ACTAGATACTTAAAAGGGTGTCTATATTTTAGTTTTCAGTGTCTTCTGGGAAAAAAATATCAAATTATTGTTGGATACTAACCTA

TGATCTATGAATTTTCCCACAGATATAAAATCAAAAGTCACAGAAGACCCTTTTTTTATAGTTTAATAACAACCTATGATTGGAT

< ISSSS————————————E————
I, >

TTAACCATTAGCTAACATATTCAGACACCTTTACCAGTTGCCTTTCTAAAAATGCACCCTTCTTATTTTTGTATTTTAAGAGAAT

AATTGGTAATCGATTGTATAAGTCTGTGGAAATGGTCAACGGAAAGATTTTTACGTGGGAAGAATAAAAACATAAAATTCTCTTA

< I
e, >

AGTTGTGAGAGAGAGACACGATCTCTGATTATATGCAGGATCATGTTAGAATATATATAAGAATATATGTTAACTTTTCACCCAA

TCAACACTCTCTCTCTGTGCTAGAGACTAATATACGTCCTAGTACAATCTTATATATATTCTTATATACAATTGAAAAGTGGGTT

< I
">

AGAAAGGATGTCTTTAAGTCTGTAAATTAATCTAAACTGTGCTGAGACTAACTTTGGTCATGATTAAATCTTTCCAGAACATTTG

TCTTTCCTACAGAAATTCAGACATTTAATTAGATTTGACACGACTCTGATTGAAACCAGTACTAATTTAGAAAGGTCTTGTAAAC

2 S .- —
i i'ooiinniiel >

CCAAAAGATTTTAGAAGCTATACCTGCTCTCAATATTGGCACTCTACTTTTCTTTGATTCTAACTTCACCAACCTGCTCTGGAAG

GGTTTTCTAAAATCTTCGATATGGACGAGAGTTATAACCGTGAGATGAAAAGAAACTAAGATTGAAGTGGTTGGACGAGACCTTC

< ISSS——————————————————————————
I, >

CCCCAAAATGAGTATCTATGTGTCCCTTTTTTTCTAATATGCTTGACTCTATTTTACTTACTGAATTTCTTTTAATACTTCCTAT

GGGGTTTTACTCATAGATACACAGGGAAAAAAAGATTATACGAACTGAGATAAAATGAATGACTTAAAGAAAATTATGAAGGATA

< I
e, >

26,945

27,030

27,115

27,200

27,285

27,370

27,455

27,540

27,625

27,710



AGACGCCTCTGTAAATTTCTTTAACCATACCAATTTAGAAGTATGGTGATTTAAAAAAAAAAAAAAAAAAGCTTAAAAAAATACT
27,795
TCTGCGGAGACATTTAAAGAAATTGGTATGGTTAAATCTTCATACCACTAAATTTTTTTTTTTTTTTTTTCGAATTTTTTTATGA

< ISSS——————————————————————————
e, >

ATTTATTTTCATCCTAAATAGTAACTGGTTTTCCATTATGTATATATATAACTTTCCTTATACTCACACTGTCAATACAAAAAAA
27,880
TAAATAAAAGTAGGATTTATCATTGACCAAAAGGTAATACATATATATATTGAAAGGAATATGAGTGTGACAGTTATGTTTTTTT

< I
e, >

AAAGATTAGACTTTCACTGAATTTCTCAGTAATAGATAATAAAACAAAAACAGCAGATACCTTTGGTAAATCCATAAAGCTTGGT
27,965
TTTCTAATCTGAAAGTGACTTAAAGAGTCATTATCTATTATTTTGTTTTTGTCGTCTATGGAAACCATTTAGGTATTTCGAACCA

< I
">

CGAGCAGTTGAAATAAGTCCAAGTGTTTTTAAAGAGCAATTCACAAGTTGCGATAGTATATCACAAGCTGCTTCAGCTGATTCCT
28,050
GCTCGTCAACTTTATTCAGGTTCACAAAAATTTCTCGTTAAGTGTTCAACGCTATCATATAGTGTTCGACGAAGTCGACTAAGGA

2 S .- —
i i'ooiinniiel >

TGCTGCTGTCCACCTTAGAAAAGAAACACCGTTTACTCATGAATATTTTATTATTTTTTTACTTTTTTCCCCAAATACCCAGACT
28,135
ACGACGACAGGTGGAATCTTTTCTTTGTGGCAAATGAGTACTTATAAAATAATAAAAAAATGAAAAAAGGGGTTTATGGGTCTGA

< ISSSS————————————E————
I, >

TCAAGATTACTCATGTATATATTTATATTTCTCTGTACACATATTCATTTTATAGAAGTATCATTACTAGTTTATTGCATTATAA
28,220
AGTTCTAATGAGTACATATATAAATATAAAGAGACATGTGTATAAGTAAAATATCTTCATAGTAATGATCAAATAACGTAATATT

< I
e, >

CTTAAAGAATATTCTTTCAATCATCCACCCTCCACCCTCACCTCCAACTTGGCCTTTTCTAAGTCTCTCTGAAAAAGTATAAGGG
28,305
GAATTTCTTATAAGAAAGTTAGTAGGTGGGAGGTGGGAGTGGAGGTTGAACCGGAAAAGATTCAGAGAGACTTTTTCATATTCCC

< I
">

CAATTGTCAAGACAAGACCTAGCTTTCATTATGATAAGAGACATATTTAATGTTGGCTTTTACACTGATTTATTCCAAAGTGACT
28,390
GTTAACAGTTCTGTTCTGGATCGAAAGTAATACTATTCTCTGTATAAATTACAACCGAAAATGTGACTAAATAAGGTTTCACTGA

2 S .- —
i i'ooiinniiel >

GTATAAACTAATGGAGTAAATCAATTTATAGTCTTTAAAAAATAATTATGTATTTGGTAGTGGATCACATAATAGATGTAAATAC
28,475
CATATTTGATTACCTCATTTAGTTAAATATCAGAAATTTTTTATTAATACATAAACCATCACCTAGTGTATTATCTACATTTATG

< ISSS——————————————————————————
I, >

AGTGTCTAT 3’
28,484
TCACAGATA 5’



Feature

CLN5

/note

CLN5-208

/note
CLN5-216

/note
CLN5-202

/note

/note

/note

CLN5-219

/note
CLN5-201

/note
CLN5-218

/note
CLN5-207

/note
CLN5-203

/note
CLN5-211

/note
CLN5-215

/note
CLN5-205

/note

CLN5-211
F 5segments =

/note
/translation

CLN5-215

F 5segments =

/note
/translation

CLN5-218

F 5segments =

/note
/translation

Location Size 0 = Type
1 .. 28,484 28,484 bp [m] -+ gene
gene ENSG00000102805
Protein coding
1 .. 14,458 14,458 bp m] —+ prim_transcript

primary transcript ENST00000636183

1385 .. 11,818 10,434 bp [m] —+ prim_transcript
primary transcript ENST00000636780

1400 7204 5805 bp m] —+ prim_transcript
primary transcript ENST00000485938

1419 ..138,930 137,512 bp m] -+ gene
gene ENSG00000283208
Protein coding

1419 .. 87,366 85,948 bp ] —* prim_transcript
primary transcript ENST00000638147
Protein coding

1419 9317 7899 bp ] —+ prim_transcript
primary transcript ENST00000637537

1422 .. 14,458 13,037 bp [m] -+ prim_transcript
primary transcript ENST00000377453

1428 .. 26,472 25,045 bp [m] —+ prim_transcript
primary transcript ENST00000637397

1430 5440 4011 bp m] —* prim_transcript
primary transcript ENST00000635989

1432 .. 11,686 10,255 bp [m] —+ prim_transcript
primary transcript ENST00000616833

1437 .. 28,484 27,048 bp m] —+ prim_transcript
primary transcript ENST00000636525

1439 .. 27,707 26,269 bp [m] —+ prim_transcript
primary transcript ENST00000636767

1439 .. 20,309 18,871 bp [m] —+ prim_transcript
primary transcript ENST00000635905
Retained intron

1440 .. 26,486 25,047 bp =] —+ CDS

813 bp

coding sequence ENSP00000490078

MAQEVDTAQGAEMRRGAGAARGRASWCWALALLWLAVVPGWSRVSGIPSRRHWPVPYK, RFDFRPKPDPYCQAKYTFCPTGSPIPVME
GDDDIEVFRLQAPVWEFKYGDLLGHL,KIMHDAIGFRSTLTGKNYTMEWYELFQLGNCTFPHLRPEMDAPFWCNQGAACFFEGIDDVHWK
ENGTLVQVATIS, GFHHVGQDSIELRTSSDPPILASQSAGITDVSHCTRPTIRILPQRGTLYYL,LWTKTFLLCSLQFSWDFQNIATPYFNLL
BK¥B*amino acids = 30.7 kDa

1440 .. 26,087 24,648 bp =] —+ CDS

747 bp

coding sequence ENSP00000489855

MAQEVDTAQGAEMRRGAGAARGRASWCWALALLWLAVVPGWSRVSGIPSRRHWPVPYK, RFDFRPKPDPYCQAKYTFCPTGSPIPVME
GDDDIEVFRLQAPVWEFKYGDLLGHL,KIMHDAIGFRSTLTGKNYTMEWYELFQLGNCTFPHLRPEMDAPFWCNQGAACFFEGIDDVHWK
ENGTLVQVATIS, GFHHVGQDSIELRTSSDPPILASQSAGITDVSHCTRPTIRILPQRGTLYYL, RWVLLCCPG*

248 amino acids = 28.0 kDa

1440 .. 22,246 20,807 bp =] —+ CDS

822 bp

coding sequence ENSP00000490422

MAQEVDTAQGAEMRRGAGAARGRASWCWALALLWLAVVPGWSRVSGIPSRRHWPVPYK, RFDFRPKPDPYCQAKYTFCPTGSPIPVME
GDDDIEVFRLQAPVWEFKYGDLLGHL,KIMHDAIGFRSTLTGKNYTMEWYELFQLGNCTFPHLRPEMDAPFWCNQGAACFFEGIDDVHWK
ENGTLVQVATIS, GFHHVGQDSIELRTSSDPPILASQSAGITDVSHCTRPTIRILPQRGTLYYL,SLALLPGWSTVVRPRLTATSASRIQTIF
PR BPRKAo acids = 30.7 kDa



Feature

CLN5-201

F 4 segments =

/note
/translation

CLN5-208
F 4 segments =

/note
/translation

CLN5-203
F 4 segments =

/note
/translation

CLN5-216

F 4 segments =

/note
/translation

CLN5-219

F 4 segments =

/note
/translation

CLN5-202

F 3 segments =

/note
/translation

Donor Template WT -> SNV

CLN5-206

/note

Protospacer Sequence

SNV

/note

PAM
CLN5-209

/note
CLN5-213

/note

CLN5-214

/note

Size 0
8871 bp

=
7] —

Location

. 10,310

Type

1440 CDs

1077 bp

coding sequence ENSP00000366673

MAQEVDTAQGAEMRRGAGAARGRASWCWALALLWLAVVPGWSRVSGIPSRRHWPVPYK, RFDFRPKPDPYCQAKYTFCPTGSPIPVME
GDDDIEVFRLQAPVWEFKYGDLLGHL,KIMHDAIGFRSTLTGKNYTMEWYELFQLGNCTFPHLRPEMDAPFWCNQGAACFFEGIDDVHWK
ENGTLVQVATIS,GNMFNQMAKWVKQDNETGIYYETWNVKASPEKGAETWFDSYDCSKFVLRTFNKLAEFGAEFKNIETNYTRIFLYSGE
PTYLGNETSVFGPTGNKTLGLAIKRFYYPFKPHLPTKEFLLSLLQIFDAVIVHKQFYLFYNFEYWFLPMKFPFIKITYEEIPLPIRNKTLSGL*
358 amino acids = 41.5 kDa

1440 .. 10,310 8871 bp ] —+ CDs

1077 bp

coding sequence ENSP00000490181

MAQEVDTAQGAEMRRGAGAARGRASWCWALALLWLAVVPGWSRVSGIPSRRHWPVPYK, RFDFRPKPDPYCQAKYTFCPTGSPIPVME
GDDDIEVFRLQAPVWEFKYGDLLGHL,KIMHDAIGFRSTLTGKNYTMEWYELFQLGNCTFPHLRPEMDAPFWCNQGAACFFEGIDDVHWK
ENGTLVQVATIS,GNMFNQMAKWVKQDNETGIYYETWNVKASPEKGAETWFDSYDCSKFVLRTFNKLAEFGAEFKNIETNYTRIFLYSGE
PTYLGNETSVFGPTGNKTLGLAIKRFYYPFKPHLPTKEFLLSLLQIFDAVIVHKQFYLFYNFEYWFLPMKFPFIKITYEEIPLPIRNKTLSGL*
358 amino acids = 41.5 kDa

1440 9329 7890 bp ] == CDs

624 bp

coding sequence ENSP00000479547

MAQEVDTAQGAEMRRGAGAARGRASWCWALALLWLAVVPGWSRVSGIPSRRHWPVPYK,RFDFRPKPDPYCQAKYTFCPTGSPIPVME
GDDDIEVFRLQAPVWEFKYGDLLGHL, KIMHDAIGFRSTLTGKNYTMEWYELFQLGNCTFPHLRPEMDAPFWCNQGAACFFEGIDDVHWK

EYBRRNRVARATIS  E 1554 WOWGIKLAELGFLL*

1440 7412 5973 bp ] —+ CDs

594 bp

coding sequence ENSP00000489809

MAQEVDTAQGAEMRRGAGAARGRASWCWALALLWLAVVPGWSRVSGIPSRRHWPVPYK,RFDFRPKPDPYCQAKYTFCPTGSPIPVME
GDDDIEVFRLQAPVWEFKYGDLLGHL,KIMHDAIGFRSTLTGKNYTMEWYELFQLGNCTFPHLRPEMDAPFWCNQGAACFFEGIDDVHWK

ENBERNRQVRTdS D GRTERRRG*

1440 7412 5973 bp =] =, CDS

594 bp

coding sequence ENSP00000489711

MAQEVDTAQGAEMRRGAGAARGRASWCWALALLWLAVVPGWSRVSGIPSRRHWPVPYK,RFDFRPKPDPYCQAKYTFCPTGSPIPVME
GDDDIEVFRLQAPVWEFKYGDLLGHL,KIMHDAIGFRSTLTGKNYTMEWYELFQLGNCTFPHLRPEMDAPFWCNQGAACFFEGIDDVHWK

ENBERNRDVRTdS D GRTERRRG*

1440 5479 4040 bp ] —+ CDs

576 bp

coding sequence ENSP00000482959

MAQEVDTAQGAEMRRGAGAARGRASWCWALALLWLAVVPGWSRVSGIPSRRHWPVPYK, RFDFRPKPDPYCQAKYTFCPTGSPIPVME
GDDDIEVFRLQAPVWEFKYGDLLGHL,KIMHDAIGFRSTLTGKNYTMEWYELFQLGNCTFPHLRPEMDAPFWCNQGAACFFEGIDDVHWK
DG RRKOVATIS GKRY .7 kDa

1485 1549 65 bp O H misc_feature
1501 .. 11,752 10,252 bp ] —+ prim_transcript
primary transcript ENST00000635915
Nonsense mediated decay
1502 1521 20 bp 1] H misc_feature
1517 1517 1 bp [m] H misc_feature
WT =G
SNV =A
1522 1524 3 bp [m] H misc_feature
1698 4208 2511 bp [m] —* prim_transcript
primary transcript ENST00000636405
1726 .. 10,672 8947 bp m] —+ prim_transcript
primary transcript ENST00000636681
Nonsense mediated decay
1914 .. 11,805 9892 bp ] —+ prim_transcript

primary transcript ENST00000636705



Feature Location Size 0 = Type
CLN5-214 1914 .. 10,310 8397 bp ] —+ CDS

F 4 segments = 913 bp

/note = coding sequence ENSP00000490937

/translation = WVQ,AL*¥LPSKT*SLLSS*VYFLSNWLTYPSYGG***H*SFSITSPSMGI*IWRPPGTL,ENYA*CHWIQKYINWQELHNGMV*TFPTWQL
YISPSPT*NGCPFLV*SRRCLLF*GN**CSLEGKWDISSSSNYIR,KHVQPNGKVGETGQ*NRNLL*DMECKSQPRKGGRDMV*FLRLFQI
CVKDL*QVG*IWSRVQEHRNQLYKNISLQWRTYLSGK*NICFWANRKQDSWFSHKKILLPLQTTFAN*RISVESLANF*CSDCAQTVLFV

BOR*dSNITISY RIP ItE MY E RPRIBEBRIIQ N TLWFI

FBXL3 1939 .. 36,536 34,598 bp [m] +— gene
/note = gene ENSG0O0000005812

Protein coding
FBXL3-206 1939 .. 24,922 22,984 bp [m] - prim_transcript
/note = primary transcript ENST00000485797
CLN5-210 3392 .. 9280 5889 bp [m] —+ prim_transcript
/note = primary transcript ENST00000636520

Retained intron
CLN5-212 4570 .. 5618 1049 bp [m] -+ prim_transcript
/note = primary transcript ENST00000636602

Retained intron
CLN5-217 4578 .. 11,770 7193 bp m] = prim_transcript
/note = primary transcript ENST00000637278

Retained intron
5256 ..138,930 133,675 bp [m] —+ prim_transcript
/note = primary transcript ENST00000637192
Nonsense mediated decay
5295 .. 85,539 80,245 bp m] —+ prim_transcript
/note = primary transcript ENST00000635838
Protein coding
5300 ..109,741 104,442 bp ] = prim_transcript

/note = primary transcript ENST00000638101

Protein coding
FBXL3-205 8478 .. 28,027 19,550 bp m] - prim_transcript
/note = primary transcript ENST00000477982
CLN5-204 9123 .. 9724 602 bp [m] —+ prim_transcript
/note = primary transcript ENST00000635761
FBXL3-201 14,601 .. 36,500 21,900 bp [m] - prim_transcript
/note = primary transcript ENST00000355619

Protein coding
FBXL3-202 16,906 .. 36,536 19,631 bp [m] - prim_transcript
/note = primary transcript ENST00000417323

Protein coding
17,943 .. 86,519 68,577 bp [m] —+ prim_transcript

/note = primary transcript ENST00000461131
Retained intron
FBXL3-203 24,506 .. 28,085 3580 bp [m] - prim_transcript
/note = primary transcript ENST00000470210
FBXL3-204 24,852 .. 36,426 11,575 bp [m] +— prim_transcript

/note = primary transcript ENST00000472949



Primer Length ) Binding Sites - Tm Date Added

PCR Forward 20-mer 1228 .. 1247 s 56°C Oct 16, 2022
/sequence = GACCAAAGCACCTTCCTGGA
55% GC / 6071.0 Da
Sanger Sequencing 20-mer 1228 .. 1247 - 56°C Oct 16, 2022
/sequence = GACCAAAGCACCTTCCTGGA
55% GC / 6071.0 Da
Donor Template WT -> SNV 65-mer 1485 .. 1549 Y 88°C Oct 13, 2022
/sequence = GGCGCGGGCGCGGCTCGGGGACGCGCTTCCTGATGCTGGGCCCTGGCGCTGCTTTGGCTCGCGGT
77% GC / 20,138.9 Da
gRNA Protospacer 20-mer 1502 .. 1521 - 67°C Oct 16, 2022
/sequence = GGGACGCGCTTCCTGGTGCT
70% GC / 6141.0 Da
PCR Reverse 19-mer 1654 .. 1672 -— 58°C Oct 16, 2022
/sequence = CCCATCCCCCATCGTCAAC

63% GC / 5613.7 Da



